





Tisztelt Olvaso!

A bioinformatika az élettudomanyi kutatasi adatok szamitégéppel tamogatott
feldolgozasa. A bioinformatikai algoritmusok, programok és adatbazisok hasz-
nalata nemcsak folyamatosan terjed, de bizonyos nagy adattomeget létrehozo
kutatasok esetén ma mar meghatarozo fontossaggal bir. Ez egy olyan 6j tudomanyte-
riilet, amelyben Magyarorszag nemzetkozi szinten is jol teljesit: a Fold legjobb
40 orszaga kozott vagyunk 350 kozleménnyel és 52-es H-indexszel [Bioinformatics,
2020, 36(9):2963-2965)].

Az ELIXIR egy eurdpai szintdi kutatasi infrastruktara, amelynek célja, hogy a résztvevé szer-
vezetek bioinformatikai erdforrasait halézatba szervezze. Tobbéves folyamat eredményeképpen a
12 egyetemet és kutatdintézetet dsszefogd magyar ELIXIR Konzorcium a teljes jogi ELIXIR-tagsagot
2019-ben kapta meg. Eztton is szeretnénk koszonetet mondani azoknak, akik ebben a folyamatban
részt vettek, kiilon koszonjiik a Nemzeti Kutatasi, Fejlesztési és Innovacios Hivatalnak (NKFIH), hogy

az ELIXIR-tagdij fedezetével a magyar részvételt lehetévé tette. Jelen kiadvanyban igyekeztiink ossze-
foglalni az ELIXIR altal megvaldsitott projekteket és az ELIXIR-en keresztiil elérhet6 eréforrasokat.

Az ELIXIR harom lehet6séget biztosit az egyes résztvevé kutatdk szintjén:

1. A bioinformatikai kutatasok megvalositasahoz az ELIXIR célzott projekteken (commissioned
services) keresztiil biztosit anyagi fedezetet. Ezek alulrodl szervez6dé kezdeményezések, ame-
lyekbe valamennyi, az ELIXIR kutatdintézeteiben dolgozo kutato bekapcsolddhat.

2. A bioinformatikai oktatas és tudaskozvetités terén az ELIXIR hazai és nemzetkozi kurzuso-
kat és szeminariumokat szervez. Az ezeken vald részvétel valamennyi résztvevé kutatonak
biztositott.

3. A kutatasok megvaldsitasahoz sziikséges kapacitdsokat az Osszes résztvevé kutaté szamara
biztositja. Ilyen példaul a Galaxy és az EGA (European Genome-phenome Archive), ame-
lyekbdl sajat magyar szerver felallitasa is folyamatban van.

Vezetd kutatokat és PhD-hallgatokat arra biztatok, hogy a nekik relevans levelezési listakra iratkoz-
zanak fel, az ELIXIR-es kozosségekben (Communities) vegyenek részt és latogassanak el az évente
megrendezésre keriild All Hands konferencidra.

Végezetill szeretném felhivni a figyelmet az ELIXIR Magyarorszag Konzorcium honlapjara
(http://www.elixir-hungary.org/) ahol a bioinformatikai kutatdsokkal kapcsolatos valamennyi infor-
macio és hir elérhetd.

Budapest, 2020. junius 2.

Dr. Gyérffy Balazs

egyetemi tanar, az MTA doktora
az ELIXIR Magyarorszag konzorcium vezetdje
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ELIXIR - A Nemzeti Kutatasi, Fejlesztési
és Innovacios Hivatal (NKFIH) ajanlasa

Egy orszag versenyképességének meghatarozé tényezdje, hogy milyen mértékben képes ki-
haszndlni a tudomanyos és technolégiai innovacioban rejlé lehetdségeket. Ebben a sokté-
nyez6s kiizdelemben - a nemzetkozileg is elismert, kiemelked6 szinvonalu oktatasi és kuta-
tasi intézmények mellett — kulcsszerepet jatszanak a kutatasi infrastruktdarak. Azon tul, hogy
az alapkutatasok, felfedezd kutatasok nélkiilozhetetlen bazisat képezik, jelentds tarsadalmi és gazdasagformalo
szereppel is birnak.

A nemzetkozi szinten jelentés kutatdsi infrastruktirakban vald részvételiink komoly lehet6séget teremt a hazai
kutatoknak a szakmai fejlddésre, segiti a nemzetkozi haldzatokhoz vald csatlakozast és tamogatja a multidisz-
ciplinaris egyiittmtikodések kialakitasat. Ennek 6sztonzésére a Nemzeti Kutatasi, Fejlesztési és Innovacids Hi-
vatal (NKFIH) az elmult években tobb nemzetkozi kutatasi infrastruktarahoz (1d. https://nkfih.gov.hu/nemze-
ti-kutatasi-infrastruktura-utiterv) csatlakozott, hogy ezzel is segitse a kutatds-fejlesztés és az innovécio teriiletén
dolgozé hazai szakemberek bekapcsolddasat a nemzetkozi vérkeringésbe. Ezen infrastrukturdk egyik kiemelt
képviseldje az ELIXIR, amely a nemzeti szinti kozpontok, centrumok és szolgaltatok meghatérozo6 bioinforma-
tikai eréforrasait kapcsolja be egy elosztott, nemzetkdzi kutatasi infrastrukturaba.

A kutatasi infrastruktarak kiemelt szerepléi a felsdoktatasi intézmények, akadémiai kutatdhelyek, allami tulaj-
dont nonprofit kutatohelyek, egyéb kozfinanszirozasu kutatdhelyek, illetve kutato- és technolodgiai kozpontok,
nagyvallalatok, valamint mikro-, kis- és kozepes vallalkozasok kozotti KFI-egyiittmikodéseknek is. A kozfinan-
szirozasu kutatohelyeken miikodé kutatasi infrastrukturak, illetve a hozza kapcsolodé kutatasi szolgaltatasok
igénybevétele lehetdséget teremthet egyéni vallalkozasok, KKV-k és az ipar valamennyi szerepléjének 4j techno-
logiak, termékek és szolgaltatasok kifejlesztésére. Megfelel stratégia mentén ezek az ipar-akadémia egyiittmi-
kodések belsé motorjava valhatnak egy-egy térség gazdasagi novekedésének, segithetik a ,,nyitott laboratérium”
kezdeményezéseket, valamint fontos szerepet tolthetnek be a ,,nyilt innovacios” torekvések megvaldsitasaban.
A kiilonbo6z6 célzott, palydzati formaban miikddé tdmogatasi programokkal és konstrukciokkal jelentds fejlesz-
tések valdsulnak meg jelenleg is a hazai kutatasi infrastrukturak tertiletén.

Ahhoz, hogy a kutatasi infrastruktirak a leghatékonyabban tudjak szolgalni a ,tudastermelést” és annak pozitiv
tarsadalmi hatdsait az oktatds, a gazdasagélénkités és a tarsadalmi kihivasok teriiletein, a kutatdsi infrastruktu-
rak tovabbi fejlesztése sziikséges. E tobbdimenzids szerepiik leghatékonyabban hélézatokban egyiittmikodve
tud kibontakozni, amelyre hazai viszonylatban példaérték(i megvaldsuldst lathatunk a tizenkét egyetemet és
kutatointézetet magaban foglalé magyar ELIXIR Konzorcium esetében.

Budapest, 2020. junius 2.

Dr. Szabé Istvin
NKFIH tudoményos és nemzetkozi elndkhelyettes,
a Nemzeti Kutatasi Infrastruktura Bizottsag tagja
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ELIXIR EUROPE

Az ELIXIR koordindlja, fejleszti az élettudomanyi kutatdsi
adatok szamitogéppel tdmogatott elemzéséhez sziikséges
er6forrasokat egész Eurdpaban, ezaltal a kutatok kony-
nyebben hozzajuthatnak, elemezhetik és megoszthatjak
a kutatasi adatokat. Az ELIXIR tudomdényos és miisza-
ki tevékenységeit 6t platform és szamos kozosség latja el.
A platformok szakértéket hoznak Ossze a stratégia meg-
hatdrozasara és szolgaltatasok nyujtasara egy adott terii-
leten, mint példaul a képzés vagy az adatok feldolgozasa.
A kozosségek 0sszekapcesoljak az egy azonos szakteriileten
dolgozé kutatokat, illetve a sajat vizsgalatukhoz kapcsold-
dé teriileten tovabbi szolgaltatasokat fejlesztenek és oszta-
nak meg egymassal.

Az ELIXIR-t mint kutatasi infrastruktarat 2013-ban hoz-
tak létre; teriiletileg szétosztott szervezeti strukturaval.
A szervezet 2014-ben kezdte el elsé projektjét. Kozpontja
az angliai Hinxtonban taldlhaté ,,Hub”, amely a tagok tevé-
kenységeit koordindlja. Az ELIXIR-héldzat 22 tagot és egy
megfigyel6t foglal magaban, ezéltal tobb mint 220 kutato-
szervezetet fog Ossze.

Az ELIXIR éltal lehetdség nyilik az élettudomanyi adatok
oriasi novekedésének kezelése. A DNS- és RNS-szekven-
ciak ardnak esése miatt az elmult tiz évben az élettudo-
many hatalmas mennyiségli adatot termelt. A legtobb ku-
tatokozpont nem rendelkezik ilyen nagy mennyiségii adat
tarolasara, tovabbitasdra, valamint az elemzéséhez sziik-
séges er6forrasokkal. Az ELIXIR Szamitasi Platform egy
szuperszamitogép-szolgaltatasi haldzatot kivan létrehoz-
ni, amely megkonnyitheti a kutatok szamara az esetleges
»adatvesztés” megel6zését. Ezaltal Eurdpa-szerte lehetévé
valik a hatalmas adatkészletek taroldsa, biztonsdgos meg-
osztasa és szabvanyositott elemzése. Az Adat Platform
(Data Platform) eldsegiti, hogy az adatok megfeleljenek a
mindségi kritériumoknak és a megfelel6 metadatok segit-
ségével az adatok megtaldlhatoak és megoszthatoak, djra
felhasznalhatdak legyenek. Az ELIXIR az adatok novekvd
komplexitasdnak kezelésére kivan megoldast nyujtani. Az

élettudomanyi adatok sokféle formatumban léteznek, il-
letve kiillonféle médon vannak kozzétéve. Ez megneheziti
az adatkészletek egyesitését és elemzését. Az ELIXIR In-
teroperabilitdsi Platformja modszereket fejleszt az adatfor-
matumok és annotaciok egységesitésére.

Az adatrobbanas sordn el6allitott adatok elemzéséhez
meg kell talalni a megfelelé adatelemz6 szoftvert, illetve a
szoftver haszndlatanak elsajatitdsat is meg kell oldani. Az
ELIXIR eszkoznyilvantartdst épitett fel, hogy megkony-
nyitse a megfelel6 kutatasi eszkozok megtalalasat. Az Esz-
kozok Platform (Tools Platform) osszehasonlitja a legjobb
bioinformatikai eszkozoket, hogy ezaltal segitse a kutatokat
a megalapozott dontések meghozatalaban. A Képzési Plat-
form (Training Platform) célja az adatelemzési készségek
elsajatitasanak elGsegitése a felnovekvd kutatdgeneracio
tagjainak, tovabba megkonnyiti a kutatoknak, hogy meg-
tanuljédk a kifejlesztett eszkozok hasznalatat és altalaban a
nagy adatkészletek kezelését; a Képz8k képzése (Train the
trainer) program révén a kutatok magas szint@ és hatékony
képzéseket tartsanak a felhasznaloknak.

Az ELIXIR célja egy globdlisan is meghatarozé bioinforma-
tikai infrastruktdra kiépitése. A bioinformatika olyan tu-
domanyag, amely kiilonb6z6 szamitégépes programokat
hasznal, hogy atfogo képet nyerjen a nagy adatkészletekbdl.
Eurépa néhany orszagaban mar kiemelked6 szintl bioinfor-
matikai szolgaltatasok allnak rendelkezésre, ahol a kutatdk
nagy adatkészletekhez férhetnek konnyedén hozza. Némely
orszag azonban még fejleszti informatikai infrastrukturajat
és a halozaton belill tudasmegosztas altal profitalnanak a ki-
fejlettebb szolgaltatasokkal rendelkezék szakértelmébdl. Az
ELIXIR kival6 terepe a tudasmegosztasnak Eurdpa-szerte,
ezaltal a kisebb bioinformatikai eréforrasok meger6sodve
csatlakozhatnak a paneuropai infrastrukturahoz.

A felhalmozott tudas felhasznaldsanak elésegitése az in-
novacios szerepldk és az ipar édltal az ELIXIR egyik fontos
célkitlizése. Az élettudoményban jelenleg eléallitott nagy
mennyiségli adat kezelésére és elemzésére gyakran nagyobb
az er6forrasigény, mint ami az agrar-tizleti és a biotechno-
logiai cégeknek elérheté. Az ELIXIR olyan ipari progra-
mot mtikodtet, amely nemcsak Eurdpan belil, hanem az
egész vilagon elémozditja ezeket az egyiittmtikodéseket.
Az adatok hatékonyabb feldolgozasa el6segitheti az innova-
ciét a biotechnoldgidban és a gydgyszeriparban, valamint
a mez6gazdasagi és kornyezetvédelmi kutatasokban. Az
innovécid javitja a gazdasdg versenyképességét, eldsegit-
ve a munkahelyteremtést, és megoldast nyujthat a globalis
problémakra, példaul az 6regedd népességre, a kornyezeti
karokra, valamint az élelmiszer- és tizemanyag-ellatasi ki-
hivasokra.
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Az ELIXIR-en beliili tevékenységek harom csoporthan szervezddnek:

Platform: Ot csoportbdl 4ll, ezeket az ELIXIR céljaival 8sszhangban hozték létre az ELIXIR altal felvéllalt felada-
tok hatékony elvégzése érdekében.

Kozosségek (Communities): Csoportok, melyeket a tudoményos kozdsség hozott létre. Tevékenységeik elvégzésére
az EXCELERATE H2020 pélyazaton keresztiil jutottak forrashoz. Feladataik kozott szerepel visszajelzést adni a
Platformok altal nyujtott szolgaltatasok hasznossagarol.

Humén biolégia teriiletén mikodé kozosségek: Federated Human Data, Human Copy Number Variation
(hCNV), Rare Diseases.

ELIXIR Platformok ELIXIR Kozosségek Human Data Kozosségek

3D-Biolnfo

Federated
Human Data

Data

Galaxy
Tools

Human Copy

Intrinsically Disordered Proteins (IDP) N

Variation (hCNV)

Rare Diseases

Compute Marine Metagenomics

Interoperability Metabolomics

Microbial Biotechnology
Training

Plant Sciences

Proteomics

Az ELIXIR szervezeti egységei

ELIXIR Konzorcium: Az ELIXIR minden tagillama létrehoz egy konzorciumot, amely kutatdi szervezetek, inté-
zetek haldzata, s egy tagallamon beliil miikodnek. Minden konzorciumnak van egy vezetd tagszervezete,
ez koordindlja a helyi ELIXIR-tevékenységeket, Magyaroroszagon ez az intézmény a Természettudomanyi
Kutatokozpont.

Csomépontok (Nodes): A konzorciumok szerzédést kotnek az Eurdpai Molekularis Bioldgiai Laboratériummal
(EMBL, amely jogilag képviseli az ELIXIR Europe-t) és ennek révén létrejon egy, az ELIXIR halézataba kap-
csoldédd nemzeti ,,Csomdpont”. Az egyes Csomdpontok vezetdt jelolnek ki, aki nemzeti szinten feliigyeli a
tevékenységeket. A Csomodpontok az orszag tudomanyos kozosségeinek erdsségeire épiilnek.

Csomopontvezetd Testiilet (Heads of Nodes Committee): Az ELIXIR Csomopontok vezet$ibdl allo testiilet, mely a
tudomadnyos és technoldgiai stratégiat dolgozza ki. A Magyar Csomdpont vezetdje dr. GySrity Balazs.

ELIXIR lgazgatétandcs (ELIXIR Board): Az ELIXIR legfelsdbb rangt dontéshozd testiilete, a tagallamok képvise-
16ibél all. Az ELIXIR Igazgatotanacsban Magyarorszagot tudoményos delegaltként dr. Patthy Laszlé (TTK),
adminisztrativ delegéaltként dr. Toth Gabor (NKFIH) képviseli.

Tudomanyos Tandcsadoé Testiilet (SAB, Scientific Advisory Board): Az ELIXIR tudomanyos stratégidjit és az uj
Node-jelentkezéseket véleményez6 tandcsado testiilet.

Ipari Tandcsadé Testiilet (Industry Advisory Committee): Az ELIXIR ipari egytittm(ikodési tevékenységében ta-
nacsado és tamogato testiilet.

lgazgaté (Director): Felels az ELIXIR tudomdnyos munkdjinak végrehajtasdért, a Csomdpontvezetd Testiilet
(Heads of Nodes Committee) vezetéje. Az ELIXIR igazgatdja dr. Niklas Blomberg.

Kozpont (Hub): Az ELIXIR kézpontja, a Cambridge melletti Hixtonban 1év6 Wellcome Genome Campusban taldl-
hat6 az Eurépai Bioinformatikai Intézet (EMBL-EBI: European Bioinformatics Institute), a Sanger Institute
és tobb bioinformatikai egység kozvetlen kozelében.
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Az ELIXIR gazdalkoddsa

Az ELIXIR-kozpont (Hub) bevételét a tagillamok nemzeti nettd jovedelmével (Net National Income) ardnyos befizeté-
sek adjak, melybdl a személyi és miikodési kiadasokat, tovabba az Eurdpai Molekuldris Bioldgiai Laboratérium (EMBL
- European Molecular Biology Laboratory) altal elvégzett adminisztrativ feladatokat finanszirozzak. A Csomdpontok kolt-
ségvetése fiiggetlen a Kozponttdl, bevételeiket maguk teremtik el a mindennapi mikodést biztosito hazai kutatasi tamo-
gatasok, tovabbd hazai és nemzetkozi péalyazatok révén. A Kozpont bizonyos szolgaltatasok nyujtasat a Csomdpontokra
bizhatja pénzbeli timogatas mellett: a Kézponttdl a Csomdpontok csak ilyen tton részesiilhetnek pénziigyi timogatasban.
Magyarorszag jelenleg nem részesiil ilyen jellegti timogatasban. A kihelyezett szolgéltatasokat Meghatalmazott szolgalta-
tasoknak (Commissioned Services) hivjak, melynek két valtozata van:

Végrehajthatésagi Tanulmany (Implementation Studies): Rovid téva (~1-2 éves) projektek. Céljuk a szolgaltata-
sok fejlesztése, szabvanyok elfogadtatasa, a Csomdpontok kapcsolatainak erdsitése, amely magaba foglalja az
4j Csomopontok bekapcsolasat az ELIXIR-kozosségbe.

Infrastruktora-szolgaltatasok (Infrastructure Services): Hosszu tavu fejlesztésekhez kapcsolodo feladatok.

Az ELIXIR mikodési felépitése
A Csomopontok miikodését a csomdpontvezetd fogja Gssze két segitdvel:

Technikai koordinator (Technical Coordinator): A Csomépont tevékenységeihez sziikséges infrastruktira tertile-
tén nyujt segitséget.

Oktatasi koordindtor (Training Coordinator): A Csomdpont altal biztositott képzések teriiletén felelés a koordi-
ndcidért.

Az egyes Csomopontok koordindtorainak feladatait fogjak 6ssze a Technikai és Oktatdsi Koordinator csoportok, melyek

rendszeres taldlkozok és telekonferencidk keretében segitik egymas munkajat és segitik a kozos eurdpai célok elérését.
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AZ ELIXIR MAGYARORSZAG KONZORCIUM
TORTENETE

2017. JANUAR 13.

ELIXIR Konzorcium alairasa
Dr. Palinkas Jozsef (NKFIH) altal.

Magyarorszag az ELIXIR tagja lett. 2017 MAJUS 31

Els6 Csomé6pont-megbeszélés
az MTA Természettudomanyi
Kutatokoézpontban.

Meghataroztak a feladatokat
és megvalasztottak a vezetGség
tagjait.

2017. SZEPTEMBER 18.

Els6 ELIXIR Csomo6pontvezeto6i
konferencian valo részvétel
Bazelben.

2017. NOVEMBER 13.

Az ELIXIR Board konferencian
Parizsban a Csomépont

(@ : megszervezésének folyamatardl
2018. JANUAR 10. tartottak rovid attekintést.
A magyar Csomopont
jelentkezésének a benyujtasa,
amely a csatlakozni vagyo
magyar kutatdintézeteket és
azok szolgaltatasait tartalmazza.
h
2018. FEBRUAR 2.
Dr. Gy6rffy Balazs ismerteti
a Csomoépont jelentkezési
szandékata SAB Konferencian
Hinxtonban.
y-
2018. APRILIS 24.
Az ELIXIR Igazgatotanacsanak
konferenciajan Tel-Avivban
elfogadtak a Magyar Csomopont R
jelentkezését. 2018. MAjUS 22.
' ELIXIR Csomépont és Oktatas
megbeszélés a Magyar
Tudomanyos Akadémia
Természettudomanyi
Kutat6koézpontjaban.
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2019. SZEPTEMBER 16.
Az ELIXIR Hungary
vezet6 kutatoinak talalkozdja, ~
megbeszélése.
E 2019. NOVEMBER 23.
Az ELIXIR Igazgat6tanacsa
jovahagyta az Egyiittm{ikodési
Szerzddést, ezzel tobbéves
szervezés utan létrejott a Magyar
4 Csomopont.
2020. JANUAR 6. -

Az els6 Magyar Csomépont-
részvétellel indult projektek
kezdete.

HU-2019-PLATFORMS
HU-2019-hCNV
HU-2020-BIOSCHEMAS
HU-2018-IDP

2017. oszt6l megkezdddott a konzorciumi megéllapodasok osszedllitdsa a Csomdpont jelentkezési dokumentum (Node
Application) elkészitésével parhuzamosan. A belsé konzorciumi megallapodds 12 intézmény kozott jott létre, igy ezen
megallapodds értelmében 6k alkotjak a Magyar Csomoépontot. A konzorcium alapjat képezi a kiils6 egytittmiikodési meg-
dllapodasok (Collaboration Agreement) megkotésének. Ez a kiilsd egytttmiikodési megéllapodds a Csomdpont és a Koz-
pont kozotti szolgaltatdsok nyujtasat szabalyozo jogi dokumentum.

A dokumentum mellékletként tartalmazza:
Szolgaltatasi Terv (Service Delivery Plan): a Csomépont éltal biztositott szolgéltatasok listdja, a Csom6pont maga
finanszirozza.

Megbizasi Szerzodés Szolgaltatasokrol (Commissioned Services Contract): a Kozpont éltal a Csomopont részére
kiszervezett projektek felsoroldsat tartalmazza, részletezi-a Kozpont pénziigyi tamogatasat és a Csomdpont
feladatait a projektekben.

Kozponti Egyittmikodési Terv- (Hub Collaboration Plan): a Kézpont dltal a Csomdpontnak biztositott szolgaltata-
sok listdja.
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technikai koordinator technikai koordinator
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oktatasi koordinator oktatasi koordinator
Debreceni Egyetem Eotvos Lorand Tudoméanyegyetem
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adminisztrator adminisztrator
Természettudomanyi Kutatokoézpont Debreceni Egyetem
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VEZETO KUTATOK

Dr. Abari Kalman
Debreceni Egyetem
BTK Pszicholégia Intézet DEBRECENI

EGYETEM
Debrecen

Kutatasi teriiletek: matematikai statisztika pszicholégiai alkalmazdsai, a tuddsterek elmélete,

a statisztikai gépi tanulds, mesterséges intelligencia

15 éve veszek részt az R statisztikai programcsomag hazai oktatasaban. Kiilonés figyelmet forditunk arra, hogy az R lehe-
tdségei ne csak az informatikai szakembereknek legyenek hozzaférhet6ek, hanem a bioinformatika és a pszichologia terii-
letérdl érkezdk is gordiilékenyen tudjak hasznalni a munkajukban. Jelenleg egy gamifikalt nyelvoktatd tananyag fejlesztési
munkalataiban vesziink részt, kiemelt fontossagunak tartjuk, hogy az osztalytermi munka a tanul6 és a tandr szdmara is
oromteli tevékenység legyen.
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Dr. Bagdy Gyorgy

Semmelweis Egyetem t U %
AOK Gyégyszerhatastani Intézet %ﬁ -

Budapest

o
2

SYUAS I,

Kutatasi teriiletek: pszichidtriai és neurologiai gyakori betegségek genomikdja, transzkriptomikdija

A gyakori, komplex pszichiatriai és neuroldgiai betegségek kialakulasaban résztvevé orokletes és kornyezeti faktorokat,
azok Osszefliggéseit vizsgaljuk. Azokra a betegségekre koncentrélunk, amelyeket mind az 6rékletes, mind a kornyezeti fak-
torok jelentdsen befolyasoltak. Ilyenkor a hagyomanyos (pl. GWAS) megkozelitések kevéssé alkalmazhatoak, igy részletes
adatokra, komplex modellek felallitasara és tesztelésére, hagyomanyos mddszerekre és a mesterséges intelligencia alkalma-
zasara egyarant szitkség van.

Dr. Balint Balint Laszlo

Debreceni Egyetem
AOK Biokémiai és Molekularis Biolégiai Intézet

Debrecen DEBRECENI
EGYETEM

Kutatasi teriiletek: epigenetika, genomika, transzkripcié, biomarkerek
Munkacsoportunk kutatési teriilete a sejtek azonossaganak, identitasanak a valtozasa. Mennyire meghatérozottak a sejtek
és a genetikai programok, mekkora a véletlenszerti események hatasa és kovetkezménye a sejtazonossag meghatarozasara.
Modellrendszereink daganatos sejtvonalak. Daganatokban a genom olyan mértékben atalakul, hogy a daganat ellendrizet-
len osztodasa és novekedése elpusztitja magat a szervezetet. A genom aktivitasat a kromatin szintjén kiillonféle mechaniz-
musok vezérlik az aktiv és inaktiv régiok hatdrainak meghatarozasaval. Ezeknek a szabalyozasi folyamatoknak a kompo-
nensei a szuper-enhanszerek, melyek transzkripcios faktorok csoportosulasaval vezérlik a génkifejez6dést nagyobb genomi
régidkban. Kutatdsaink sordn a szuper-enhanszerek mitikodését vizsgaljuk a sejtazonossig-meghatarozas kontextusaban.

ELIXIR Platform részvétel: Training, Data
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Dr. Barta Endre

Nemzeti Agrarkutatasi és Innovaciés Kozpont
Mezégazdasagi Biotechnologiai Kutatointézet
Godollé

Kutatasi teriiletek: mezdgazdasdgi genomika, génszabilyozds,
funkciondlis genomika, bioinformatika

Go6dollséi munkacsoportomban elsdsorban a haziallatok genomikdjaval foglalkozunk. Kordbban meghataroztuk, elemeztiik a
hazai mangalica fajtak genomyjait. Els6ként Magyarorszagon denovo 6sszeraktuk egy emldsallat, a gimszarvas teljes referencia
genomszekvenciajat. Legtjabb kutatasi teriiletiink a hazinyultenyészetek termelSképességének novelése genomikai modsze-
rekkel egy konzorcium keretében. Az MBK-n kiviil a konzorcium tagja még az Allatorvostudomanyi Egyetem és az S&K-LAP
Nyultenyésztd Kft. is. Munkank sordn Big Data genomikai modszerekkel (GWAS) vizsgéljuk az ERE-betegség genetikai hat-
terét. Debreceni egyetemi csoportommal a génszabalyozast vizsgaljuk genomszinten, Big Data bioinformatikai mddszerekkel.
Nagy mennyiségben dolgozunk fel publikus ChIP-seq-adatokat. Eredményeinket a ChIPSummitDB adatbazisban gytjtjiik. Az
adatokbdl probaljuk megallapitani, hogy az egyes fehérjék hol, milyen sorrendben, miért helyezkednek el a DNS-en.

ELIXIR Platform részvétel: Training, Data, Tools

Dr. Barta Zoltan

Debreceni Egyetem

TTK Evolaciés Allattani és Huméanbiologiai Tanszék
Debrecen

DEBRECENI
Kutatasi teriiletek: (1) utédgondozds genetikai hdtterének EGYETEM

vizsgdlata bogarakban; (2) természetvédelmi adatok okoinformatikai elemzése

(1) A korai, idilli nézettel szemben az utédgondozas sordn a sziilék kozott jelent6s érdekellentétek fesziilnek, melyek feloldasa
nem trivialis. Kutatasaink soran korabbi elméleti vizsgalatainkra timaszkodva genomikai, transzkriptomikai mddszerekkel
probaljuk feltdrni ezen ellentét megoldasat segité mechanizmusokat egy 0j bogarmodellrendszerben, a nagyfeji csajkoban.

(2) A természetvédelem miikddése soran hatalmas mennyiségu térben referdlt biotikai adat keletkezik, mely feldolgozasa,
nem beszélve annak értelmezésérdl, nem megoldott. Vizsgalataink soran modern adatbanyaszmodszereket alkalmazva
probaljuk felmérni ezen adathalmaz prediktiv alkalmazasdnak lehet8ségét.

Dr. Bodor Csaba

Semmelweis Egyetem
AOK . Sz. Patologiai és Kisérleti Rakkutat6 Intézet
Budapest

Kutatasi teriiletek: onkohematolégia, klondlis evoliicié
Genomikai és epigenomikakutatasokat végziink kiillonb6z6 onkohematologiai korképek esetében a legkorszertibb 1j gene-
racios szekvenalasi és bioinformatikai eljarasok alkalmazasaval. Célunk a lymphomak és leukémiak lefolyasaval és kiilon-
boz6 célzott terapiakra adott valaszkészséggel kapcsolatba hozhaté biomarkerek azonositdsa, valamint a terapidk szelek-
ciés nyomasanak hatasara kialakul6 klonalis evoluci6 idébeli és térbeli aspektusainak feltérképezése.

ELIXIR Platform részvétel: Data
https://scholar.semmelweis.hu/bodorc/

Dr. Csabai Istvan

Eo6tvos Lorand Tudomanyegyetem
TTK Fizikai Intézet
Budapest

Kutatasi teriiletek: genomika, BigData, mesterséges intelligencia
Csoportunk kutatdsainak kozéppontjaban az adatintenziv bioinformatikai kutatasok allnak. Szamos hazai és eurdpai pro-
jekt keretében részt vesziink rakgenetikai vizsgalatokban, kornyezeti mintak metagenomikai elemzésében, molekularis
Oregedéskutatasban, jarvany-genetikai vizsgalatokban. Munkank soran az élenjaré bioinformatikai elemz6 szoftverek mel-
lett nagymértékben hasznaljuk a modern gépi tanulads eredményeit is, és arra toreksziink, hogy az alapkutatasi eredmények
minél hamarabb hasznosuljanak az egészségiigyi gyakorlatban.

ELIXIR Platform részvétel: Data, Tools
http://csabaibio.elte.hu/
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Dr. Csosz Eva

Debreceni Egyetem
AOK Biokémiai és Molekularis Bioldgiai Intézet DEBRECENI
Debrecen EGYETEM

Kutatasi teriiletek: biomarker-kutatds, proteomikai és metabolomikai technikdk fejlesztése,

komplex adatelemzés

Kutatdcsoportunk f6 célja a nem invaziv médon gytijthetd testfolyadékok (kénny, nyal, verejték) proteomikai és metabo-
lomikai tanulmanyozasa és potencialis biomarkerek azonositdsa. Ehhez proteomikai és metabolomikai modszereket fej-
lesztiink, optimalizalunk, és ezeket alkalmazzuk bioldgiai rendszerekre. Fontos a kapott adatok komplex, halézatalap és
rendszerbioldgia-szemléletii értelmezése, ezaltal minél tobb relevans bioldgiai informacié kinyerése a begytjtott adathal-
mazbdl, valamint a megszerzett tudas tovabbaddsa az érdekl6dknek.

ELIXIR Community részvétel: Proteomics

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna
Eotvos Lorand Tudomanyegyetem
TTK Biokémia Tanszék

Budapest

Kutatasi teriiletek: bioinformatikai, rendezetlen fehérjék, szerkezeti predikciék
F6 kutatasi teriiletiink az erendéen rendezetlen fehérjék bioinformatikai vizsgalata. Ehhez kapcsolddan fejlesztiink kiilon-
b6z6 predikciés mddszereket, végziink szamitogépes bioldgiai vizsgalatokat, illetve kozremikodiink kiilonb6z6 adatbazi-
sok kifejlesztésében is. Aktivan részt vesziink az ELIXIR Intrinsically Disordered Proteins kozosségében annak érdekében,
hogy az ELIXIR céljaival 6sszhangban sztandardizaljuk és jobban lathatdvd, elérhet6vé, atjarhatova tegyiik a kiilonbozd,
fehérjerendezetlenséghez kapcsolédé eszkozoket.

ELIXIR Community részvétel: Intrinsically Disordered Proteins

Dr. Emri Tamas
Debreceni Egyetem

TTK Molekularis Biotechnoldgiai és Mikrobiolégiai Tanszék DEBCENI
Debrecen selie

Kutatasi teriiletek: fonalas gombik stresszvdlaszainak vizsgdlata, kombinatorikus stresszvdlaszok,
szekunder metabolittermelés

Célunk annak megértése, hogyan képesek alkalmazkodni a patogén gombdak a gazdaszervezetben Gket éré komplex
stresszhatasokhoz. Nagy hangsulyt fektetiink a transzkriptomban bekovetkezett valtozasok detektalasara és értelmezésére,
valamint a levonhato kovetkeztetések élettani vizsgalatokkal torténd tesztelésére. Fontosnak tartjuk a transzkriptom ada-
tok héldzatalapu értelmezését és olyan Gj megkozelitési modok kidolgozasat, melyek lehetévé teszik minél tobb hasznos
informdcio kinyerését a létrehozott adathalmazokbol.

Dr. Garamszegi Laszlo Zsolt

Okolégiai Kutatokézpont

Okolégiai és Botanikai Intézet OKOLOGIAI )
Vacratot KUTATOKOZPONT

Kutatasi teriiletek: (1) klimaviltozds és (iijonnan) felbukkano

betegségek-citizen science; (2) akusztikus kommunikdcio és a kulturdlis evoliicio \

(1) A tarsadalom széles korti bevonasaval és innovativ technolégiak (pl. mobilapplikaciok) segitségével gydjtiink nagy
mennyiségli adatot az orszag minden pontjardl, majd kifinomult bioinformatikai, gépi tanuldsi modszereket alkalmaz-
va nyeriink folyamatos informaciét az Gjonnan megjelend kérokozok aktualis elterjedésérol.

(2) Az 6rvos légykapd modellfajon gytjtiink hosszu tava adatokat annak érdekében, hogy megértsitk a madarének ivari
kivalasztodasban betoltott szerepét és a populacid szintjén térben és idében megmutatkozé dinamizmusokat.
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Dr. Gyenesei Attila

Pécsi Tudomanyegyetem
Szentagothai Janos Kutatokozpont
Pécs

A vezetésem alatt all6 Bioinformatikai kutatocsoport és a korszer(i muszerezettséggel és szakembergardéaval mikodé Geno-
mika és Bioinformatika Core Facility kutatasainak kozéppontjaban egyrészt a biotechnologia teriiletén végbemend fejlédés
nyujtotta lehetdségek kiaknazasa, masrészt ennek egyik {6 kovetkezménye, az eddig soha nem latott mennyiségben és rész-
letességben rendelkezésre allo bioldgiai és orvosi adatmennyiség elemzése all. A két teriilet gyakorlati 6sszekapcsolasa és
korszert bioinformatikai mdédszerek alkalmazasa lehetdséget nyujt a molekularis szintli bioldgiai folyamatok jobb megértésé-
ben és ezen bioldgiai ismeretek alkalmazasdban az orvoslasban, az iparban és a mezégazdasagban. Mindezek mellett kiemelt
célunk kezdettdl a bioinformatika és biostatisztika elémozditdsa a Pécsi Tudomanyegyetemen, az itt dolgozo kutatdcsoportok
segitése, valamint kutatdi és infrastrukturalis palyazatokban vald aktiv részvétel. Reményeink szerint ezzel lehetévé valik a
kutatdsokbdl szarmazé nagy tomegti adatok, informdaciok feldolgozasa, elemzése, tovabba novekedhet a kutatasi aktivitas, a
kollaboracidk szdma, né a palyazatokban vald részvételi lehetdség. Mindezek mellett a kiilonb6z6 genetikai és klinikai multi-
faktorialis betegségek jellemzésével és biomarker-elemzéssel foglalkozunk, elsdsorban hipotézisfiiggetlen, adatbanyaszat- és
mesterséges intelligencian alapuld eljarasok alkalmazasaval és fejlesztésével.

Dr. Gyorffy Balazs .j&/

Természettudomanyi Kutatokozpont

Enzimologiai Intézet ttk
ENZIMOLOGIAI
Budapest INTEZET

Az Onkologiai Biomarker kutatdcsoport f6 profilja az onkoldgiai betegségekben a varhato6 klinikai lefolydst eldre jelzé j
molekuldris markerek azonositasa, valamint a terdpiaval szembeni rezisztencia biomarkereinek vizsgalata. Az onkoldgiai bio-
informatika terén a kutatécsoportunk tobb mint tiz kiilfoldi egyetemmel folytat egytittmikodést, koztiik a Yale, Stanford,
Johns Hopkins Egyetemekkel (USA), valamint az Imperial College, pekingi, berlini, lyoni, calabriai, barcelonai egyetemek
kutatdival, aminek eredményeként szamos kozlemény jelent mar meg nivos tudomanyos lapokban (Nature Medicine, Cancer
Discovery, Nature Communications, PNAS, EMBO, Cancer Research stb.) A csoport innovativ szemléletének koszonhet6en
szamos szabadon elérhet6 online adatelemz6 rendszer keriilt publikaldsra (pl. KM-plotter, Recurrence Online, ROC-plotter).

Dr. Harrach Balazs

Agrartudomanyi Kutatokozpont ATK AOTI
Allatorvos-tudoményi Intézet ALLATORVOS TUDOMANY! INTEZET

Budapest

Kutatési teriiletek: htizi és vaddllatok m’rusui, virustaxonémia, filogenetikai szrimitdsok

fejlédését és kimutatasi lehetéségiiket. Kovetkeztetunk a gazdak és virusaik koevoluc10)ara, a korabbl gazdavaltasokra,
kutatjuk a vadon él6 allatok (pl. denevérek) potencialisan embert és haziallatokat fert6z8 virusait. A vadallatmintakat
Dél-Amerikatdl Uj-Zélandig terjed8en kiildik, és didkjaink Floridatél Japanig dolgoznak. Eredményeinket a Nemzetko-
zi Virusrendszertani Bizottsag vezetdségében végzett munkaban forditjuk hivatalos taxonémiava.

g0 Ay

S NG

Dr. K I Q%ﬂﬂs
r. Kenessey Istvan N7

Orszagos Onkoldgiai Intézet %ﬁ'&'jé”
Budapest nmd"

A Nemzeti Rakregiszter és Biostatisztikai Kozpont a hazai daganatos betegek adatait gyjti és dolgozza fel. Célunk amel-
lett, hogy adatokat szolgaltassunk az onkoldgiai betegségek epidemioldgiai helyzetérdl, visszajelzést adjunk az egészség-
tgyi ellatoknak és a Nemzeti Egészségbiztositasi Alapkezel6nek valamint az Emberi Eréforrasok Minisztériumanak, hoz-
zajarulva az ellatdas mindségbiztositasdhoz, illetve az onkoldgiai haldzat fejlesztéséhez. Szorosabb kutatasi teriiletiinket
képezi a daganatos epidemioldgiai helyzet valtozasa és a trendek leirdsa, illetve az egyes betegségek tulélésében torténd
valtozas és ennek hatterében 1év6 okok feltarasa.
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Dr. Miklos Dezso
Rényi Alfréd Matematikai Kutaté Intézet
Budapest

Kutatasi teriiletek: extremidlis kombinatorikai médszerek a bioinformatikdban A ¢
A Magyar Bioinformatikai Tarsasdg egyik alapitdja, sok éven at alelnoke voltam. Aktivan részt vettem a hazai ELIXIR-prog-
ram létrejottében. FO kutatdsi teriiletem a bioinformatikai problémakban el6forduld extremialis mintazatok keresése. Fog-
lalkozom hél6zatelemzésekkel, periodikus mintdzatok keresésével.

Dr. Miklos Istvan
Rényi Alfréd Matematikai Kutaté Intézet
Budapest

Kutatasi teriiletek: sztochasztikus modellek, Markov-linc
Monte-Carlo-metodusok, genomdtrendezddési modellek —
Fé kutatasi teriiletiink a hatékony Markov-lanc Monte-Carlo-metédusok és a molekularis evolucié sztochasztikus model-
lezése. A ClcBio (pér éve felvasarolta a Quiagen) vezetésével egy FP7-es project keretében evolucids rejtett Markov-model-
lek segitségével transzkripcios faktor kotShelyeket prediktalo szoftvert fejlesztett. Tarsszervezdje voltam a 2009-es RECOMB
Comparative Genomics konferencidnak, valamint két, bioinformatikai témakkal is foglalkoz6 Dagstuhl-szeminariumnak.

Dr. Monostory Katalin
Természettudomanyi Kutatokozpont
Enzimolégiai Intézet

Budapest -///
Kutatasi teriiletek: gyogyszer-metabolizil6 enzimek genetikai i
polimorfizmusa ('single nucleotide polymorphisms’ és kopiaszdm- ttk
viltozdsok) és fenotipusos megjelenése, SNP- és CNV-meghatirozdsi e
metodikdk fejlesztése, kopiaszdm-viltozds daganatos sejtekben

A gydgyszer-metabolizmusban résztvevé enzimek genetikai polimorfizmusa megvaltoztatja a hatdéanyagok eliminacids
sebességét, amely hataselmaradashoz vagy fokozott mellékhatds-kialakulashoz vezethet. SNP- és CNV-meghatarozasra al-
kalmas PCR alapti mddszereket fejlesztiink a betegek megvéltozott gydgyszer-metabolizald képességének azonositdsara.
Feltarjuk a tumorsejtekben kialakulé terapiarezisztencia kdpiaszam-valtozasokra visszavezethetd okait. A genetikai eltéré-
sek fenotipusos megjelenésre gyakorolt hatasanak megértésével hozzajarulunk a személyre szabott terdpia finomitasahoz.

ELIXIR Platform részvétel: Tools
ELIXIR Community részvétel: Human Copy Number Variation

Dr. Simon Istvan

Természettudomanyi Kutatékozpont //
Enzimolégiai Intézet /
Budapest —

Kutatasi teriiletek: fehérje-bioinformatika,
egymdst kolcsondsen rendezd fehérjék

A magyar Bioinformatikai Tarsasag elnoke vagyok, aktivan részt vettem a hazai ELIXIR-program létrehozasaban. Cso-
portomban szamos, széles korben hasznalt becslé6 modszer és adatbazis késziilt. Jelenleg egymast kolcsondsen rendezd,
monomer formaban rendezetlen fehérjék vizsgalataval foglalkozom.
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Dr. Solymosi Norbert
Allatorvostudomanyi Egyetem
Bioinformatikai Kézpont
Budapest

Kutatasi teriiletek: epidemioldgia, genomika
A Bioinformatikai Kézpont az Allatorvostudoményi Egyetemen elsésorban a mikrobialis genomika oktatdsa céljdbol jott
létre. Ehhez kapcsoloddan tobb fertdz6 allatbetegség (pl. afrikai sertéspestis, PRRS) orszagos mentesitési programjaban
végziink genomikai elemzéseket, valds idejii kockazatbecslést. Sajat vizsgalatainkban kozponti témakor a klinikai meta-
genomika, ezen belill a mikrobiommal és rezisztémmal kapcsolatos kutatasok. Hazai és kiilfoldi egytittmiikodésekben
transzkriptomikai, epigenetikai adatelemzésekkel vesziink részt.

Dr. Sramko Gabor .
X

Debreceni Egyetem

—
B .o ” P . . . MTA-DE
r];At PE ,,Leildulet Evoluciés Filogenomikai Eﬂ%&%@?ﬁéﬁ?’cs
utatocsopor RESEARCH GROUP
Debrecen

Kutatasi teriiletek: molekuldris filogenetika és filogenomika, populdciogenetika és populdciogenomika
Kutatdcsoportunk {6 érdeklédési teriilete egyes, biogeografiai szempontbdl jelentds nemmodell él6lények (mindenekeldtt
noévények és allatok) filogenetikai és filogeografiai viszonyainkat feltarasa, természetvédelmi jelentéségli nemmodell fa-
jok populdcidgenetikai és -genomikai tulajdonsagainak kutatdsa. A fajon beliili kutatdsaink sulypontja a genomi meg-
kozelitésen, a csokkentett reprezentativitasu genomi mddszereken (pl. RAD-seq) alapul. Emellett dolgozunk nemmodell
szervezetek genomjanak de novo 6sszeszerelésén is. Kiilon hangsulyt kap a sztyeppei él6lények evolucids torténetének re-
konstrudlasa molekuldris genetikai és genomikai médszerekkel.

ELIXIR Platform részvétel: Tools, Training
https://www.researchgate.net/lab/MTA-DE-Lendulet-Evolutionary-Phylogenomics-Research-Group-
Gabor-Sramko

Dr. Patthy Laszlo

Természettudomanyi Kutatékozpont
Enzimolégiai Intézet
Budapest

[\

ttk
Kutatasi teriiletek: genomevoliicié, fehérjeevoliicié, ENZIMOLOGIAI

funkciondlis genomika, bioinformatika e
Az altalam vezetett csoport elsésorban genomevolucidval, genomannotacidval, a fehérjekodold gének szerkezetének és a
fehérjék funkcidjanak predikcidjaval foglalkozik. A bioinformatikai munkak mellett néhdany, altalunk azonositott, orvos-
bioldgiai szempontbol fontos fehérje (pl. az izomfejlédés szabalyozasaban szerepet jatsz6 WFIKKN1 és WFIKKN2 fehér-
jék) szerkezetét és funkcidjat is vizsgaljuk kisérletes mdodszerekkel.

Dr. Szasz Attila Marcell

Semmelweis Egyetem
AOK Bioinformatikai Tanszék
Budapest

Kutatasi teriiletek: szolid tumorok, biomarkerek
Transzlacios projekteken dolgozunk, kiilonds tekintettel a patobioldgiai folyamatok és biomarkerek azonositdsara emlda-
ganatos betegségekben és mas szolid tumorokban. A széveti morfoldgia és a molekularis vizsgalatok integralt elemzésével,
mesterséges intelligencia tdmogatasaval, bioinformatikai megoldasokkal keresiink tdampontokat a betegek elényére.

ELIXIR Community részvétel: Proteomics
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Dr. Than Nandor Gabor {-///

Természettudomanyi Kutatokozpont

Enzimolégiai Intézet ENZ;:otLI:GmI
Budapest INTEZET

Kutatasi teriiletek: perinatoldgia, reproduktiv biolégia, immunolégia, rendszerbiolégia

Kutatécsoportommal a vetélések és terhességi korképek kialakuldsaban szerepet jatszo korfolyamatok rendszerbiologiai
vizsgalatat végzem. A téma kiemelt jelentdségli, mert a terhességek 70%-a, a klinikailag felismert terhességek 15%-a vég-
z8dik vetéléssel, és a varanddsok 25%-anal 1ép fel az anya és/vagy magzata életét és egészségét veszélyeztetd terhességi
korkép. Célunk a kdrfolyamatok molekuldris titvonalainak, szabalyzasi haldzatainak leirdsa, biomarkerek és gydgyszer-ha-
taspontok azonositasa.

Dr. Tusnady Gabor -///

Természettudomanyi Kutatokozpont

Enzimolégiai Intézet —
Budapest ttk
ENZIMOLOGIAI

INTEZET

Kutatasi teriiletek: bioinformatika, transzmembrain fehérjék, adatbdzisok
Kutatdsi teriiletiink a membran fehérjék topoldgidjanak és 3D-s szerkezetének vizsgalata modern bioinformatikai el-
jarasok kifejlesztésén keresztiil (CCTOP, TMFoldRec), valamint adatbazisok 1étrehozasa, amelyek a transzmembran
fehérjék topoldgiajaval és szerkezetével kapcsolatosak (HTP, PDBTM, TOPDB, TOPDOM), tovabba olyan nagy ateresz-
toképességli kisérleti modszerek fejlesztése, amelyek transzmembran fehérjék topologiai becslését és szerkezet model-
lezését segitik.

ELIXIR Community részvétel: 3D Biolnfo
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A KONZORCIUMI TANACS
KAPCSOLATTARTOI

Kapcsolattarté neve Képviselt intézmény
Dr. Barta Endre Nemzeti Agrarkutatasi és Innovaciés Kozpont
Dr. B6dor Csaba Semmelweis Egyetem
Dr. Csabai Istvan Eo6tvos Lorand Tudomanyegyetem

Dr. Géspari Zoltan Pazmany Péter Katolikus Egyetem

Dr. Gyenesei Attila Pécsi Tudomanyegyetem

Dr. Gy6rfty Balazs Természettudomanyi Kutatékozpont

Dr. Harrach Baldzs Agrartudomanyi Kutatokdzpont Allatorvos-tudomdnyi Intézet
Dr. Horvath Péter Szegedi Bioldgiai Kutatokozpont

Dr. Jordan Ferenc Okolégiai Kutatékdzpont

Dr. Kenessey Istvan | Orszdgos Onkoldgiai Intézet

Dr. Miklés Dezs6 Rényi Alfréd Matematikai Kutatéintézet

Dr. Solymosi Norbert | Allatorvostudomanyi Egyetem

Dr. T8zsér Jozsef Debreceni Egyetem
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PHD-HALLGATOK

Dr. Bartha Aron

Semmelweis Egyetem
AOK Bioinformatika Tanszék
Budapest

Kutatasi teriilet: transzkriptom alapii adatok elemzése
tumoros, normdl és metasztatikus szovetmintik alapjin
Témavezet6: dr. Gyorffy Baldzs

Kutatdsaim soran fékép tumoros, normdl és metasztatikus szovetek
transzkriptom szintli elemzésével foglalkozom. Munkénk sordn létrehoz-
tunk egy adatbazist RNS-szekvendlds és génchipvizsgalatok felhaszna-
lasaval, mely alapjaul szolgal egy webes feliiletnek. A tnmplot.com oldal
segitségével lehetévé vélik a daganatos, normal és attétes szévetmintdk
expresszios szintl osszehasonlitdsa tobb mint 30 tumortipusban mintegy
20.000 génre.

Erdos Edina

Debreceni Egyetem

AOK Biokémiai és Molekularis
Biologiai Intézet

Debrecen

Kutatasi teriilet: magreceptorok dltali kotéesemények
genomszintii vizsgilata kiilonb6zd eredetii
daganatsejtekben

Témavezetd: dr. Bdlint Balint Ldszlé

A magreceptorok mint ligand-aktivalt transzkripcids faktorok kozvetlen
hatdst gyakorolnak a gének kifejez6désére. Kutatdsom sordn egy kevés-
bé karakterizalt magreceptor, az NR2F2 szerepének vizsgalatat tiiztik ki
célul funkcionalis genomikai mddszerekkel kiillonb6z6 eredetti daganat-
sejtekben, ezek koziil is elsdsorban az eml6daganatra fokuszalva. Vizs-
galataink soran bioldgiai és bioinformatikai eszkézokkel hatarozzuk meg
az NR2F2 cisztromjat és transzkriptomjat, hozzdjarulva az NR2F2 altali
szabalyozdsok megértéséhez.

Galik Bence

Pécsi Tudomanyegyetem
Szentagothai Janos Kutatokozpont
Pécs

Kutatasi teriilet: nem kissejtes tiidérik (NSCLC)

miRNS NGS alapii expresszios profilozdsa
bioinformatikai elemzéssel és biomarker-kutatds

a pontosabb diagnosztika és prognozis segitése érdekében
Témavezetdk: dr. Jacek Niklisiski, dr. Gyenesei Attila

F6 kutatdsi témam mikro-RNS (miRNS) expresszios profilok készitése
nem kissejtes tiidérakban (NSCLC) szenvedd betegek vérébél, tumor-
biopsziabol és a tumor melletti egészséges szovetmintakbol. Célunk a
diagnosztikat, rizikobecslést és a terapias stratégia meghatarozasat tdmo-
gato biomarkerek azonositdsa. Sajat bioinformatikai adatelemz$ munka-
folyamatot alakitottunk ki a kutatdsi teriilethez optimalizdlva. Az adatok
elemzése standard Docker és Nextflow kornyezetben fut a megismétel-
het8ség és a konzekvens eredmények érdekében. Ez a jovében tobbféle
platformra és kornyezetre (HPC, szerver, Linux/MacOS) is adaptalhato-
va valik. A biomarker-kutatasban az eredmények tovabbi biostatisztikai
elemzése sordn a Python és az R szoftvert hasznalom.
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Dr. Bedics Gabor
Semmelweis Egyetem

AOK 1. Sz. Patolégiai és Kisérleti
Rakkutaté Intézet

Budapest

Kutatasi teriilet: gyermekkori ALL genomikai

és transzkriptomikai profiljinak meghatirozdsa
NGS-vizsgdlatok bioinformatikai elemzésével
Témavezetdk: dr. Alpdr Dondt, dr. Sebestyén Endre

F6 kutatdsi témam a gyermekkori akut lymphoid leukémia genom- és
transzkriptumszint(i Uj generdcids szekvenalasi adatainak elemzése kor-
szerl bioinformatikai méodszerekkel. Célunk a diagnosztikat, rizikobecs-
1ést és a terapias stratégia meghatarozasat tamogaté biomarkerek, genomi
variansok és fazids transzkriptumok azonositdsa. A kapott eredmények
biostatisztikai elemzése is része a munkdmnak, melyet foképp az R szoft-
ver segitségével végzek.

Fodor Istvan

Okolégiai Kutatokézpont
Balatoni Limnolégiai Intézet
Tihany

Kutatasi teriilet: gerinctelen neurobiolégia,
neuro-endokrinolégia

Témavezet6: dr. Pirger Zsolt

Kutatdsunk a nagy mocsari csiga (Lymnaea stagnalis) reprodukcids folya-
matainak és neuroendokrin rendszerének vizsgilatara terjed az emberi
eredetii kornyezeti kémiai faktorokhoz valé adaptacié soran a molekula-
ris szinttdl a viselkedési mintazatok kialakitasaig. Munkank soran mole-
kularis biolégiai és bioinformatikai modszerek segitségével azonositunk
és vizsgalunk potencidlis reprodukciot iranyité kulcsmolekuldkat (pl.
ly-GnRH/CRZ, bioRxiv, doi: https://doi.org/10.1101/2020.03.01.971697).
Tovébba vizsgiljuk a molekuldris szinten kivaltott valtozdsok hatdsét
egyed- és populdcidszinteken.

Konrad Krisztina Dora
Okolégiai Kutatokézpont
Balatoni Limnolégiai Intézet
Tihany

Kutatasi teriilet: Magyarorszdg potencidlis
természetes vegeticidjanak mintdizatelemzése
Témavezetdk: dr. Somodi Imelda, dr. Bede-Fazekas Akos
Kutatdsom alapjat a Magyarorszag teriiletére készitett, tobbréteg(i poten-
cialis természetesvegetacié-becslés jelenti. Ezt felhaszndlva célom (1) ve-
getdcios tajbeosztas létrehozasa, (2) a potencialis vegetacié szempontjabdl
legtébb informaciot hordozé térlépték meghatdrozdsa. Erdeklddési ko-
rombe tartozik az R nyelven valé programozis, jelen vizsgélataimat ennek
segitségével végzem.
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Dr. Krizsan Szilvia
Semmelweis Egyetem

AOK 1. Sz. Patolégiai és Kisérleti
Réakkutato6 Intézet

Budapest

Kutatasi teriilet: gyermekkori akut myeloid

és lymphoblasztos leukémidk molekuldris genetikai
hdatterének vizsgdlata

Témavezeték: dr. Bodor Csaba, dr. Alpdr Dondt

F6 kutatasi teriiletem a gyermekkori akut myeloid és lymphoblasztos leu-
kémidk molekuldris genetikai hatterének vizsgalata. Munkank soran cé-
lunk a gyermekkori leukémidk patogenezisében szerepet jatszé mutaciok
és kopiaszameltérések azonositasa 4j generacios szekvenalassal, amelyek
a célzott terapiak potencidlis célpontjai lehetnek. Emellett célunk olyan
prognosztikus és prediktiv biomarkerek azonositasa, amelyek segitségével
lehet6ség nyilhat a paciensek pontosabb rizikébesoroldsara, valamint a
személyre szabott kezelésiikre.

Laczko Levente

Debreceni Egyetem

TTK Biologiai és Okologiai Intézet
Debrecen

Kutatasi teriilet: névény- és dllatfajok
filogeogrifiai vizsgilata genomi megkozelitéssel
Témavezet6: dr. Sramké Gdbor

Munkdm soran tobb nemmodell faj teljes elterjedési teriiletének filo-
geografiai vizsgélatat végzem. Hasonld kérdések megvilaszoldsdra elter-
jedt mddszer a RAD-szekvenalas (Restriction Site Associated DNA Sequ-
encing), amely a genomot koriilbeliil egyenletesen mintazva akar tobb
tizezer fiiggetlen 16kusz szekvencidit tarhatja fel. Az adatok feldolgozasa-
nak része a bioinformatikai elemzés, a feltart Iokuszok osszeszerelésén tul
a filogenetikai és populaciégenomikai kapcsolatok feltarasa is. Ehhez el-
engedhetetlen a bash és az R kornyezetek haszndlata. A fajok ilyen jellegii
vizsgalata betekintést nydjthat abba, hogyan formadlhattak a foldtorténeti
negyedidészak klimatikus valtozasai a populdciok genetikai diverzitasat,
segitve evolucidtorténetitk minél pontosabb megértését.

Nagy Adam

Semmelweis Egyetem

AOK 1. Sz. Patolégiai és Kisérleti
Rakkutat6 Intézet

Budapest

Kutatasi teriilet: prognosztikus biomarkerek vizsgdlata
kiilonbozé daganattipusokban

Témavezet6: dr. Gydrffy Balizs

A munkam soran elsésorban prognosztikus biomarkerek azonositdsaval
foglalkozom kiilonb6zé daganattipusok esetén. A vizsgalataimban célunk
az adatbdzis-épités, amely 0j generacids szekvenaldsi adatokbol (tobbek
kozott RNS-szekvendlasi), valamint microarraygén-chip adatokbdl te-
vidik Ossze. A tuléléselemzések soran vizsgilom egy génmuticié altal
befolyasolt transzkriptomikus véltozasok tulélésre kifejtett hatdsat, vala-
mint kozvetleniil a génmutdcié vagy a génexpresszié prognosztikus ha-
tasat. Mindezek mellett részt veszek a MuTarget rendszer (http://mutar-
get.com) fejlesztésében, amely segitségével lehetévé valik a génmutdciok
transzkripciéra gyakorolt hatdsanak, valamint az egyes génexpresszids
eltérések génmutacios valtozasokkal valé 6sszefliggésének a vizsgalata kii-
16nb6z6 daganattipusok esetén.
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Kumar Ajneesh
Debreceni Egyetem

AOK Biokémiai és
Molekularis Biol6giai Intézet
Debrecen

Kutatasi teriilet: antimikrobidlis és immunmoduldtor
peptidek, proteomikai bioinformatika

Témavezet6: dr. Cs6sz Eva

Munkdm soran célom a proteomikai adatelemzéshez sziikséges bioin-
formatikai hattér fejlesztése, tovabba adatbazisba rendezziik a human
szervezetben leirt antimikrobidlis és immunmodulator tulajdonsaggal
rendelkez6 peptideket és fehérjéket. Ezen adatokat nyilvanosan elérheto-
vé és kereshet6vé kivanjuk tenni. A szabadon hozzaférhet§ proteomikai
adatbazisokbol letoltott adatsorok jraelemzésével, az ismert antimikro-
bialis és immunmodulator hatésu peptidek jelenlétét és mennyiségi vélto-
zésait vizsgaljuk meg kiilonb6zé betegségekben. Erdeklddési teriiletem a
neurodegenerativ betegségek, azok koziil az Alzheimer-kor.

Maher Alnajjar

Szent Istvan Egyetem

NAIK Mezégazdasagi és
Biotechnoldgiai Kutatéintézet
Godollé

Kutatasi teriilet: humdn és egér transzkripciés faktor
kotéhelyek

Témavezet6: dr. Barta Endre

Munkank soran tavolabbi rokon nyulfajtakat kereszteziink, majd mind
a sziiléknél, mind az utédoknal RNA-seq szekvenalast végziink hismin-
takbol. Az RNA-seq kiértékelésénél olyan géneket keresiink, amelyeknél
mas az anyai és az apai szekvencia, igy meg tudjuk allapitani az allélspe-
cifikus expresszié mértékét. A kisérletbe bevont egyedeknek a genom-
szekvencidjat is meghatarozzuk. A genomszekvencidban bioinformatikai
modszerekkel probaljuk megkeresni az eltéré expressziot okozé varid-
cidkat.

Dr. Nagy Akos

Semmelweis Egyetem

AOK 1. Sz. Patolégiai és Kisérleti
Réakkutaté6 Intézet

Budapest

Kutatasi teriilet: B-sejtes limfémdk
minimdl invaziv detektdldsa és nyomon kovetése
folyadékbiopszidval

Témavezet6: dr. Bodor Csaba

PhD-munkdm soran B-sejtes non-Hodgkin-limfémaban szenvedd be-
tegektdl gyujtott vérplazmamintakbol izolalt keringé sejtmentes DNS-t
vizsgaljuk Gj generacios szekvenalas segitségével. Célunk a folyadék-
biopszias eljaras rejtette lehetdségek demonstralasa a szelektiv terapias
nyomas hatdsara létrejové klondlis evolicié minimaél invaziv detektaldsa
szempontjabol. Vizsgaljuk tovabbd a kiilonboz6é anatomiai régidkban el-
helyezkedé limfémas klonok egyidejii minimal invaziv detektaldsi lehet6-
ségét is folyadékbiopszias eljards segitségével.



Nagy Nikoletta Andrea
Debreceni Egyetem

TTK Biologiai és Okologiai Intézet
Debrecen

Kutatasi teriilet: a nagyfejii csajké
utédgondozo viselkedésének genetikai hdttere
TémavezetSk: dr. Barta Zoltan, dr. Németh Zoltin

Fo kutatasi teriiletem egy kétsziilds utédgondozassal rendelkezé bogarfaj,
a nagyfejii csajké (Lethrus apterus) szaporodasi viselkedésének vizsgalata
genom és transzkriptom szinten. Munkam soran féleg j generacios szek-
venalasbdl szarmazo6 adatokat dolgozok fel bioinformatikai modszerekkel.
Célom az utédgondozé viselkedéssel dsszefliggd gének, illetve transzkrip-
tumok azonositasa, szezondlis expresszidjanak vizsgalata és funkcionalis
annotacidja.

Palné Szén Orsolya
Debreceni Egyetem

AOK Biokémiai és Molekularis
Biologiai Intézet

Debrecen

Kutatasi teriilet: hdazinyiil
allélspecifikus RNS-expresszié vizsgdlata

Témavezet6: dr. Barta Endre

Korabban létrehoztuk a human ChIPSummitDB (http://summit.med.uni-
deb.hu/summitdb/) adatbazist. Az adatbazis atfogé képet ad az egyes hu-
man transzkripcids faktorok cisztromjairél és arrdl, hogy az egyes koto-
helyekhez milyen mas fehérjék és milyen poziciokban kétédnek. Célunk,
hogy az adatbazist a jéval nagyobb szamu ChIP-seq-kisérlettel rendelkez6
egérre is elkészitsiik. A két adatbazis Gsszehasonlitasaval pontosabb képet
kaphatunk az egyes transzkripcids faktor kotéhelyek szerepérél és miko-
désérdl.

Udvarnoki Zoltan Andras

Eotvos Lorand Tudomanyegyetem
TTK Fizikai Intézet
Budapest

Kutatasi teriilet: gépi tanulds alkalmazdsa
a bioinformatikdban

Témavezet6: dr. Csabai Istvin

Csabai Istvan bioinformatikai kutatdcsoportjaban bioldgiai adatok, koz-
tiik Uj generdcios szekvenaldsi adatok feldolgozaséaval, kiértékelésével fog-
lalkozom, kiilonos tekintettel a gépi tanulds, deep learning alkalmazésdra.
Eddigi f6bb munkdim az MHC-peptid-kotédés becsléséhez, valamint ge-
netikai mutdciok, illetve mitermékek deep learning segitségével torténd
meghatarozasahoz kapcsolddtak.
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Erdenetsetseg Nokhoijav
Debreceni Egyetem

AOK Biokémiai és

Molekularis Biol6giai Intézet
Debrecen

Kutatasi teriilet: proteomikai és metabolomikai analizisek
nagy populdciékat érintd betegségekben

Témavezet6: dr. Csész Eva

Kutatasom célja a nagy populaciokat érint6 betegségek, els6sorban a cu-
korbetegség és komplikacidinak vizsgélata. Metabolomikai és proteo-
mikai médszerekkel kivanom vizsgalni a cukorbetegségre és komplika-
cidira jellemzd metabolit- és fehérjemintazatokat. Célom a szemet érinté
komplikaciok szérumszinten megjelené véltozasainak vizsgalata és olyan
potencialis biomarkerek azonositdsa, amelyek a diabéteszes retinopdtia
megjelenését és sulyosbodasat elére jelezhetik.

Pipek Orsolya

Eo6tvos Lorand Tudomanyegyetem
TTK Fizikai Intézet

Budapest

Kutatasi teriilet: bioinformatika,
NGS-adatok elemzése, mutdiciédetektilds

Témavezet6: dr. Csabai Istvdn

Kutatasaim soran az uj generacios DNS-szekvenalasi (NGS) adatok bioin-
cios profiljanak elemzését killonboz6 kutatasi projektek és az orvosokkal,
illetve bioldgusokkal val6 kollabordciok keretein beliil arra hasznaljuk,
hogy a DNS-javité mechanizmusokban eléfordul6 hibak genetikai lenyo-
matat feltérképezzitk daganatos betegségekben és sejtkultirdkban. Ezek
mellett részt veszek orvosi kutatasok eredményeinek statisztikai kiértéke-
lésében és kornyezeti mintak genomikai elemzésében is.

Vrauké Veronika
Semmelweis Egyetem

AOK 1. Sz. Patolégiai és Kisérleti
Rakkutaté Intézet

Budapest

-3

Kutatasi teriilet: daganatos megbetegedésekben

eldfordulé mutdciok biolégiai funkciéjinak vizsgdilata
rendszerbiologiai moédszerekkel

Témavezet6: dr. Sebestyén Endre

PhD-kutatdsaim sordn a genetikai redundancia és esszencialitds ha-
tasat vizsgalom daganatos megbetegedést okozé mutdcioknal, genom
és transzkriptom adatokat felhasznalva. Az egyik projekt célja myelo-
diszplasztikus szindromads betegek konzisztens transzkripcids valtozasa-
sainak karakterizalasa. A masik projektben human paraldg géncsoportok
funkcidjat, génszabalyozé haldzatat és kapcsolatat vizsgalom daganatos
megbetegedések esetén.
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Tovabbi PhD-hallgaték az ELIXIR kutatécsoportokban

Hallgaté neve Intézmény Témavezetd Végzés éve
Acs Baldzs Semmelweis Egyetem Dr. Szasz Attila Marcell 2020/21
Balassa Tamas E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Horvath Péter 2020/21
Becsei Agnes E6tvos Lorand Tudomdnyegyetem | Dr. Csabai Istvan 2023/24
Biricz Andras Matyas E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Csabai Istvan 2023/24
Boresok Judit E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Csabai Istvan 2022/23
Déri Maté Semmelweis Egyetem Dr. Monostory Katalin 2020/21
Diésdi Akos Szegedi Tudoményegyetem Dr. Horvath Péter 2023/24
Erdés Gabor Eotvos Lorand Tudoményegyetem | Dr. Dosztanyi Zsuzsanna 2020/21
Fekete Ferenc E6tvos Lorand Tudomdnyegyetem | Dr. Monostory Katalin 2022/23
Fekete Judit Pannon Egyetem Dr. Varbir6 Gabor 2021/22
Fekete Tibor Janos Semmelweis Egyetem Dr. Gy6rfty Balazs 2020/21
Fut6 Rozsa E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Simon Istvan 2020/21
Gabri Evelyn Semmelweis Egyetem Dr. Monostory Katalin 2022/23
Dr. Gangé Ambrus Péter Semmelweis Egyetem Dr. B6dor Csaba 2020/21
Grexa Istvan Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2023/24
Hirling Dominik Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2024/25
Juliana Pereira Central European University Dr. Jordan Ferenc 2020/21
Kalacs Krisztina Pécsi Tudomanyegyetem Dr. Kovacs L. Gabor 2022/23
Dr. Kiss Richard Semmelweis Egyetem Dr. B6dor Csaba 2020/21
Koncz Szabolcs Semmelweis Egyetem Dr. Bagdy Gyorgy 2022/23
Kovacs Balint E6tvos Lorand Tudoményegyetem | Dr. Jordan Ferenc 2022/23
Dr. Kriké Eszter Andrea Allatorvostudoményi Egyetem Dr. Solymosi Norbert 2021/22
Mang¢ Katalin Semmelweis Egyetem Dr. Monostory Katalin 2022/23
Dr. Marosvari Déra Semmelweis Egyetem Dr. Bodor Csaba 2020/21
Mezei Zoltan Eo6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Dosztanyi Zsuzsanna 2020/21
Mohacsi Réka Semmelweis Egyetem Dr. Szasz Attila Marcell 2020/21
Molnar Csaba Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2021/22
Dr. Nagy Sara Agnes Allatorvostudoményi Egyetem Dr. Solymosi Norbert 2022/23
Nagy-Koteles Csaba Alfréd | Debreceni Egyetem Dr. Barta Endre 2022/23
Nikita Moshkov Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2022/23
Papp Csaba Debreceni Egyetem Dr. Barta Endre 2021/22
Papp Noémi Semmelweis Egyetem Dr. Bagdy Gyorgy 2020/21
Pataki Balint Armin Eotvos Lorand Tudoményegyetem | Dr. Csabai Istvan 2022/23
Patonai Katalin E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Jordan Ferenc 2020/21
Radvényi Addam E6tvos Lordnd Tudomanyegyetem | Dr. Kun Adém 2020/21
Ribli Dezs6 E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Csabai Istvan 2020/21
Szeitz Bedta Semmelweis Egyetem Dr. Szasz Attila Marcell 2020/21
Tarjan Zoltan Allatorvostudomanyi Egyetem Dr. Benkd Méria 2020/21
Tasnéadi Aron Ervin Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2021/22
Téth Timea Szegedi Tudomanyegyetem Dr. Horvath Péter 2021/22
Dr. T6zsér Déra Allatorvostudoményi Egyetem Dr. Solymosi Norbert 2022/23
Varga Julia Kornélia E6tvos Lorand Tudomanyegyetem | Dr. Tusnady Gabor 2020/21
Witold Bauer Pécsi Tudomanyegyetem Dr. Gyenesei Attila 2020/21
Zabolai Edit Semmelweis Egyetem Dr. Than Néndor Gabor 2020/21
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NYITOTT PHD TEMAK

of cellular identity in the context
of breast cancer progression

Molekularis Sejt- és
Immunbiolédgia Doktori Iskola

Név Téma Intézet, Doktori Iskola E-mail

Dr. Bagdy Gyorgy Az alvas-ébrenlét és a bioldgiai ritmusok | Semmelweis Egyetem bagl3638@
fizioldgias szabalyozasa és gyogyszeres Gyogyszerésztudomanyok iifhu
befolyasolasa Doktori Iskola

Dr. Bagdy Gyorgy A betegségek, a farmakoterapia Semmelweis Egyetem bagl3638@
és a biologia Osszefliggéseinek vizsgalata | Gyogyszerésztudomanyok iifhu
nagy human adatbazisok alapjan Doktori Iskola

Dr. Bagdy Gyorgy Genetikai faktorok és gén-kornyezet Semmelweis Egyetem bagl13638@
interakciok a pszichiatriai zavarok Mentalis Egészségtudomanyok iifhu
kialakulasanak hatterében Doktori Iskola

Dr. Bagdy Gyargy Pszichoszocidlis faktorok és orokletes Semmelweis Egyetem bagl3638@
tényezdk szerepe depresszioban és Mentalis Egészségtudomanyok iifhu
addikcioban Doktori Iskola

Dr. Bdlint Balint Laszlé | Chromatin level determinants Debreceni Egyetem Ibalint@

med.unideb.hu

Dr. Benkd Maria

Denevérek és ragesalok 4j
adenovirusainak vizsgalata

Allatorvostudomdnyi
Egyetem

benko.maria@
agrar.mta.hu

Dr. Bodor Csaba

Lymphomak és leukaemidk genetikai
és epigenetikai hatterének vizsgalata

Semmelweis Egyetem
Patologiai Tudomanyok

bodor.csabal@
med.semmelweis-univ.hu

Doktori Iskola
Dr. Csabai Istvén Kooperacid és csals élesztGben E6tvos Lorand csabai@
Tudomanyegyetem complex.elte.hu

Dr. Csabai Istvéan

Gépi tanulds a természettudomanyokban
— gépi latas az orvosbiologiai
képalkotasban

E6tvos Lorand
Tudomanyegyetem

csabai@c
omplex.elte.hu

Dr. Csikdasz-Nagy
Attila

Bioldgiai szabalyozé haldzatok dinamikai
modellezése

Pazmany Péter
Katolikus Egyetem

csikasz-nagy.attila@
itk.ppke.hu

Dr. Csész Eva

Proteomikai bioinformatika

Debreceni Egyetem
Molekularis Sejt- és
Immunbiolégia Doktori Iskola

cseva@
med.unideb.hu

Dr. Csész Eva

Onkoproteomika és daganatos
megbetegedések rendszerbioldgiai
szemléletdi vizsgalata

Debreceni Egyetem
Molekularis Sejt- és
Immunbiolégia Doktori Iskola

cseva@
med.unideb.hu

Dr. Doszpoly Andor

Gazdasagilag jelentds halvirusok
azonositdsa/jellemzése és 0j generacids
prototipus vakcindk fejlesztése

Allatorvostudoményi
Egyetem

doszpoly.andor@
agrar.mta.hu

Dr. Dosztdanyi
Zsuzsanna

Fehérjedegradacios szignalok
feltérképezése

Eotvos Lorand
Tudomanyegyetem
Biologia Doktori Iskola

dosztanyi@
caesar.elte.hu

Dr. Garamszegi Laszlo
Zsolt

Invazids és nem invazids csipd szinyogok
okologiai vizsgélata és jarvanytigyi
jelentésége

E6tvos Lorand
Tudomanyegyetem
Biologia Doktori Iskola

garamszegi.laszlo@
okologia.mta.hu

Dr. Gaspari Zoltan

Fehérjemolekulak belsé dinamikdjanak
modellezése kisérletes adatok alapjan:
modszerfejlesztés és alkalmazasok

Pazmany Péter
Katolikus Egyetem

gaspari.zoltan@
itk.ppke.hu

Dr. Gaspari Zoltan

Komplex megkozelitések a molekularis
evolucid teriiletén

Pazmany Péter
Katolikus Egyetem

gaspari.zoltan@
itk.ppke.hu

Dr. Gaspari Zoltdan

Szerkezeti bioinformatikai algoritmusok

Pdzmény Péter

gaspari.zoltan@

modellezése

gyorsitasa Gjraprogramozhato Katolikus Egyetem itk.ppke.hu
aramkorokon
Dr. Gydrffy Baldzs Kemorezisztencia rendszerbiologiai Semmelweis Egyetem gyorfly.balazs@

med.semmelweis-univ.hu
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Név Téma Intézet, Doktori Iskola E-mail
Dr. Gyérffy Balazs Rosszindulatu daganatok Semmelweis Egyetem gyorfly.balazs@
heterogenitasanak klinikai hatasai med.semmelweis-univ.hu
Dr. Gyérffy Baldzs Multi-omika alapt biomarkerek Semmelweis Egyetem gyorfty.balazs@
azonositasa szolid tumorokban med.semmelweis-univ.hu
Dr. Harrach Balazs Allati adenovirusok diverzitdsa Allatorvostudoményi Egyetem harrach.balazs@
és filogenetikaja AOT Doktori Iskola agrar.mta.hu
Dr. Horvath Péter 3D képanalitikai és gépi tanuldsi Szegedi horvath.peter@
modszerek fejlesztése idegsejtek kozotti | Tudomanyegyetem brc.mta.hu
kommunikacié megértésére
Dr. Horvath Péter Intelligens mikroszképrendszerek Interdiszciplinaris horvath.peter@
fejlesztese Orvostudoméanyok brc.mta.hu
Doktori Iskola
Dr. Monostory Katalin | Metabolikus gyogyszerkolcsonhatdsok Semmelweis Egyetem monostory.katalin@
vizsgélata Gyoégyszerésztudomanyok ttk.mta.hu
Doktori Iskola
Dr. Pongor Sandor Bioinformatika, proteomika Pazmadny Péter pongor.sandor@
Katolikus Egyetem itk.ppke.hu
Dr. Sebestyén Endre Transzkripcids adaptacié és minimalis Semmelweis Egyetem, simon.istvan@
génszabalyozo halozatok rakban: Patolégiai Tudomanyok ttk.mta.hu
rendszerbiologiai modellek és mutans Doktori Iskola
fenotipusok pontosabb megértéséhez
Dr. Szdsz Attila Biomarkerek szolid daganatokban Semmelweis Egyetem $zaszam@
Marcell gmail.com
Dr. Solymosi Norbert | Antimikrobidlis rezisztencia Allatorvostudoményi Egyetem solymosi.norbert@
mesterségesintelligencia-alapu AOT Doktori Iskola univet.hu
genomikai vizsgalata
Dr. Sramké Gabor Molekularis filogenetikai vizsgalatok Debreceni Egyetem sramko.gabor@
novény- és allatfajok korében Juhdsz-Nagy Pal science.unideb.hu
Doktori Iskola
Dr. Than Néndor Gabor | A nagy sziilészeti korképek Semmelweis Egyetem than.gabor@
patomechanizmusainak korai ttk.mta.hu
predikcidja és diagnozia
Dr. Than Néndor Gabor | Az anyai-magzati kapcsolat sejtes E6tvos Lorand than.gabor@
és molekularis szint(i Tudomanyegyetem ttk.mta.hu
immunszabalyozasa Biologia Doktori Iskola
Dr. Tozsér Jozsef HIV-1/HIV-2 kettés fertézés: a viralis Debreceni Egyetem tozser@

interferencia és a cellularis proteém Molekularis Sejt- med.unideb.hu
valtozasanak analizise és Immunbiolégia
Doktori Iskola
Dr. Tézsér Jozsef Retroviralis Gag fehérjékkel homolédg Debreceni Egyetem tozser@
eukariota fehérjék jellemzése és a Molekularis Sejt- med.unideb.hu
részvételiikkkel képz6do virusszerti és Immunbiologia
részecskék vizsgalata Doktori Iskola
Dr. Tusnddy Gabor A transzmembranfehérjék E6tvos Lorand tusnady.gabor@
postai cimzése Tudomanyegyetem ttk.mta.hu
Biologia Doktori Iskola
Dr. Tusnddy Gabor Transzmembran fehérjék E6tvos Lorand tusnady.gabor@
bioinformatikai vizsgalata Tudomanyegyetem ttk.mta.hu

Biologia Doktori Iskola
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ELIXIR-CONVERGE

Az ELIXIR-CONVERGE az Eurdpai Bizottsag éltal finan-
szirozott projekt, melynek célja az élettudomanyi adatkeze-
1és egységesitése egész Europaban. A szabvanyositas elérése
érdekében a projekt adatkezelési eszkozkészletet fog kidol-
gozni az élettudomanyban dolgozdék szaméra. Az eszkoz-
készlet hozzajarul annak biztositasahoz, hogy tobb kutatasi
adat legyen a nyilvanossdg szamadra hozzaférhet6, ezaltal
biztosit tobb adatot a kutaték szamdra. Igy Gj betekintést
nyerhetnek a tarsadalom el6tt all6 kihivédsokba, olyan prob-
lémakba, mint példdul az élelmezésbiztonsag és az idéskori
egészségligy, és eldsegitsék az innovacid osztonzését a gyo-
gyaszatban és a biotechnoldgidban. Az ELIXIR kezdeti mi-
kodési szakasza, amelyet a H2020 ELIXIR-EXCELERATE
projekt (2015-2019) tdmogatott, a bioinformatikai szolgal-
tatasok koordinalasara és a nemzeti csomdépontokbdl torté-
né atadasara osszpontositott. Ez megalapozta az 6sszehan-
golt eurdpai élettudomadnyi infrastrukturat.

Az ELIXIR-CONVERGE ezekre az eredményekre épit egy
masik kritikus elem biztositasaval: az adatkezelés elosztott
helyi tdmogatdsanak szolgaltatasdval Eurdpaban. Ez egy
olyan kutatdi eszkozkészletre fog épiilni, amely lehet6vé te-
szi a kutatas adatainak életciklus-kezelését és 6sszhangban
all a nemzetkozi szabvanyokkal.

Az ELIXIR-CONVERGE palyazat fejleszti a kutatasi inf-
rastruktiura nemzeti fazisainak megvalositasat a megfele-
16 adatkezelés, a reprodukélhatdsag és az tjrafelhasznalds
eldmozditésa érdekében. 36 honap alatt és a 23 Node-part-
nerrel az ELIXIR-CONVERGE megteszi a kovetkezd 1épést
egy eurdpai adatszovetség létrehozasara, amelyben az egyes
orszagok Osszekapcsoltan lehetévé teszik a felhasznalok

elixir

CONVERGE

szamara, hogy az ismereteikbdl nyerjék ki az élettudomany
nagy, valtozatos és elosztott adatkészleteit.

Az ELIXIR Csomoépontok a FAIR adatkezelési szolgaltata-
si protokollal (FAIR: Findable = Megtalalhatd, Accessable
= Hozzaférhet6, Interoperable = Feldolgozhato, Reuse-
able = Ujrahasznosithatd) torténé osszekapcsoldséval az
ELIXIR-CONVERGE célja kiépiteni egy nemzeti szintl
kapacitast és megtervezni a fenntarthaté Csomdpontok
mitkodtetésének tervét az elosztott kutatasi infrastruktu-
rakban.

A projektet dr. Niklas Blomberg, az ELIXIR igazgatoja ko-
ordinalja (az ELIXIR-kozpontban). Az igazgatot az irdnyitd
testiilet feliigyeli, amely testiilet a CONVERGE munkacso-
mag vezetdibol és az ELIXIR-igazgatdbdl all. Az igazgato-
tandcs véleményét az ELIXIR Csomopontvezetd Testiilet
(Heads of Notes Committee) kapja meg, illetve az ELIXIR
Tudoményos Tandcsadé Testilet (Scientific Advisory
Board SAB) és az ELIXIR Ipari Tanacsado Testiilet (Indus-
try Advisory Committee) véleményezi.

Az ELIXIR-CONVERGE-ben a magyar részvételt
koordindljak:

o Természettudomdnyi Kutatokozpont
o Debreceni Egyetem

o Pécsi Tudomdnyegyetem

o Nemzeti Agrarkutatisi
és Innovdcidés Kozpont
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Az ELIXIR-CONVERGE célkitiizései:
1. A transznaciondlis élettudomdnyi adatkezelési tdmogatds modelljének kidolgozdsa.

2. Az eurdpai adatkezelési kapacitds erdsitése dtfogo képzési program révén.

3. A nemzeti adatkezelési szabvdnyok és szolgdltatdisok osszehangoldsa egy adatkezelési eszkdzkészlet
segitségével.

4. A nemzeti beruhdzdsok ésszehangoldsa az ELIXIR helyi hatdsainak és globdlis befolydsdnak novelése
érdekében.

Munkacsomagok (Work Packages/WPs) és vezetdik:

WP1:

Szakértdi halézat (Expert network)
(Bengt Persson [Uppsala University], Jiri Vondrasek [UOCHB], Silvio Tosatto [CNR])

WP2: Készségek és képzések fejlesztése (Training and Capacity Building)

WP3:

WP4:

WP5:

WP6:

(Celia van Gelder [DTL Projects], Alexia Cardona [University of Cambridge], Patricia Palagi [SIB],
Brane Leskosek [University of Ljubljana])

Kozos adatmenedzsment eszkoztdr (Common Data Management Toolkit)
(Frederik Coppens [VIB], Inge Jonassen [University of Bergen], Carole Goble [University of Manchester])

Fenntarthatésdg, kommunikacio, nemzetkozi és ipari kapcsolatok (Communications, Industry,
International, Impact and Sustainability)

(Andrew Smith [ELIXIR Hub], Corinne Martin [ELIXIR Hub])

Hasznositdsi projektek (Demonstrator Projects)

(Anne-Franc¢oise Adam-Blondon [INRAE], Salvador Capella-Gutierrez [BSC], Alfonso Valencia [BSC])
Projektmenedzsment és tudomdnyos koordindcio (Project Management and Scientific Coordination)
(Juan Arenas Marquez [ELIXIR Hub], Hannah Hurst [ELIXIR Hub])
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ONKOLOGIAI KUTATASOK AZ ELIXIR
MAGYARORSZAG KONZORCIUM
KUTATOCSOPORTJAIBAN

Onkolégiai Biomarker Kutatocsoport, Természettudomdnyi Kutatokozpont
Csoportvezetd: dr. Gydrffy Baldzs

A kutatdcsoport a terdpids valaszt elérejelz6 prediktiv és a tulélést elérejelz6é prognosztikus onkoldgiai biomarkerek
azonositasan dolgozik. Ezen a teriileten els6sorban multi-omikai (genomika, transzkriptomika, proteomika) adatok
kombindlasaval, valamint az ezek automatizalt feldolgozasara készitett programok fejlesztésén dolgoznak.

Metabolikus Gyégyszer-kolesonhatdsok Kutatocsoport, Természettudomanyi Kutatokozpont
Csoportvezetd: dr. Monostory Katalin

Célunk a daganatterapia soran kialakul6 rezisztencia farmakokinetikai okainak feltarasa, amelyek a daganatsejtek-
ben bekovetkezd gydgyszer-eliminacié megvaltozasara, az egyes fehérjekomponensek (gyogyszer-metabolizal6 enzi-
mek és transzporter fehérjék) és szabalyzo6 elemek fokozott (vagy csokkent) expresszidjara és aktivitasara vezetheték
vissza. A folyamatban résztvevd fehérjék funkcidveszté mutacidi, valamint a kariotipus valtozas okozta géndelécid/
multiplikacié (hCNV) miatt bekovetkezé megvaltozott gyogyszer-eliminaciot vizsgaljuk 1. nem rezisztens, illetve
mesterségesen rezisztenssé tett daganatos sejtvonalakon, 2. és betegekbdl szarmazo daganatos mintakon.

Személyre szabott Orvoslds Kutatécsoport, Debreceni Egyetem
Csoportvezetd: dr. Bdalint Balint LdszIé

A csoport kutatasi teriilete a transzkripcidszabalyozas, azon belill is annak a vizsgélata, hogy a kromatin szintd sza-
balyozasi folyamatok hogyan befolyasoljak a génkifejezddést. Vizsgalati modellje az eml6daganat, mely a rendelke-
zésre all6 nagy volument genomikai adatok altal lehet6vé teszi ezen szabdlyozasi folyamatok in silico térképezését és
célzott kisérletekkel 4j hipotézisek tesztelését. Ezzel a megkozelitéssel sikertilt el6szor bemutatniuk a szuper-enhan-
szerek Osztrogénfiiggd megsziiletését emlédaganatos sejtekben. Legujabb kutatasaikban az NR2F2 magreceptor sze-
repét térképezték kromatin szinten tobb daganatos sejtrendszerben, bemutatva a specifikus genetikai programokban
és a tulélésben betoltott szerepét.

Molekuldaris Onkohematoléogia Kutatocsoport, Semmelweis Egyetem
Csoportvezetd: dr. Bodor Csaba

A Molekularis Onkohematoldgia Kutatdécsoport (Semmelweis Egyetem, I. Sz. Patolégiai és Kisérleti Rakkuta-
té Intézet) kiillonb6z6 lymphomak és leukémidk esetében végez genomikai és epigenomikakutatasokat, valamint
diagnosztikus fejlesztéseket a legkorszert(ibb 1j generacios szekvenalasi és bioinformatikai eljardsok alkalmazésaval.
A kutatasok célja a betegség lefolyasaval és kiilonb6z6 célzott terapidkra adott valaszkészséggel kapcsolatba hozhat6
biomarkerek azonositasa, valamint a terdpiak szelekciés nyomasanak hatdsara kialakuld klonalis evoltcié id6beli és
térbeli aspektusainak feltérképezése.

Bioinformatika Tanszék, Semmelweis Egyetem
Csoportvezetd: dr. Szdsz Attila Marcell

Munkénk soran olyan vizsgalatokat végziink, amelyek segitenek abban, hogy a tumoros folyamatokat térben és id6-
ben jobban megértsiik. Ezaltal fejlesztjitkk diagnosztikus és terapias lehet8ségeinket, hatékonyabb fellépést téve lehe-
tévé a daganatos megbetegedések ellen.

Bioinformatikai Kutatocsoport, Pécsi Tudomanyegyetem, Szentdagothai Janos Kutatékozpont
Csoportvezetd: dr. Gyenesei Attila

Kiemelkedé halalozasi kockdzattal jard betegségek gydgyitasanak eredményességét elésegité DLBCL, AML és ALL
betegségben szenvedd, legalabb otéves kovetéssel rendelkezd betegek diagnosztikus elemzése 11j generacios szekvena-
lasi eljardsokkal és modern bioinformatikai elemzési modszerekkel.
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A hazai daganatos populdci6 leir¢ statisztikai vizsgalata kiilonb6z6 szempontok szerinti megoszlast illetSen, illetve
a kiilonbozo betegségek retrospektiv tulélési analizise. Emellett a daganatos kezelési modszerek potencialis prediktiv
faktorainak feltarasa killonb6z6 preklinikai és klinikai modellek segitségével.

Nemzeti Rakregiszter, Orszagos Onkolégiai Intézet
Csoportvezetd: dr. Kenessey Istvin

Tovabbi informaciok:
httpy//www.elixir-hungary.org/daganatok

Onkoldgiai Biomarker Kutatocsoport, Természettudomanyi Kutatokézpont
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COVID-19-KUTA,TASOK
AZ ELIXIR MAGYARORSZAG KONZORCIUM
KUTATOCSOPORTJAIBAN

Paratlanul sok tudomanyos eréfeszitésre keriil sor vilag-
szerte az 4j koronavirus-jarvany (COVID-19) lekiizdése ér-
dekében. Az egyik legnagyobb kihivés ebben a gyorsan val-
tozd helyzetben az adatok és az eredmények 6sszehangolt
megosztasa a betegség megértésére, valamint a kezelések és
oltasok kidolgozasa érdekében.

Ennek a kihivasnak a kezelésére az EMBL-EBI és partne-
rei létrehoztadk a COVID-19 adatportalt, amely osszefogja
az EMBL-EBI-hez és mads, nagyobb orvosbioldgiai adat-
kozpontokhoz beérkezett adatkészleteket. A cél az adatok
megosztasanak és elemzésének megkonnyitése, valamint a
koronavirus-kutatds felgyorsitasa.

A COVID-19 adatportal lehet6vé teszi a kutatok szdmara,
hogy felt6ltsék, hozzaférjenek és elemezzék a COVID-19-re
vonatkozo referenciaadatokat és specialis adatkészleteket.

Az adatok gyors és nyilt megosztasa jelent6sen felgyorsitja
a kutatast és a felfedezéseket, amelyek elengedhetetlenek a
COVID-19 vilagjarvany kezelésére. Az Eurdpai Bizottsag
és az EMBL Eurdpai Bioinformatikai Intézete (EMBL-EBI)
az EU-tagallamokkal és olyan kutatasi partnerekkel, mint
példaul az ELIXIR, egy kiilon eurépai COVID-19 adatplat-
formot hoz létre, amely lehetové teszi a rendelkezésre dllo
kutatdsi adatok gyors Osszegytjtését és azok atfogd megosz-
tasat a kiilonbo6z6 eurdpai és globalis kutatdkozosségek sza-
mara. Ez az egylittes 6sszefogas prioritast élvez a European
Open Science Cloud (EOSC) céljainak megvaldsitasaban.

Az eurdpai COVID-19 adatplatform két Osszekapcsolt
részbél all:

SARS-CoV-2 Data Hub-ok, amelyek megszervezik a
SARS-CoV-2 adatok aramlasat és atfogo nyilt adat-
megosztast biztositanak az eurdpai és a globalis ku-
tatokozosségek szamara.

A COVID-19 adatportdl, amely egyesiti és folya-
matosan frissiti a vonatkoz6 COVID-19 adatkész-
leteket és eszkozoket, fogadja a szekvenciaadatok
megosztasat és megkonnyiti a hozzaférést mas
SARS-CoV-2 er6forrasokhoz.

A 2020. aprilis 20-4n indult EU COVID-19 Data Platform
fejlesztésében az ELIXIR Magyarorszag vezet6 kutatdja, dr.
Csabai Istvan és csoportja (ELTE) is részt vesz.

Ennek az 4j 6sszefogasnak a vezetdje az EMBL-EBI és hol-
land, d4n, valamint német kutatdintézetek mellett az Eot-
v6s Lordand Tudomanyegyetem is tagja. Az egytittmikodés
célja, hogy a virus kutatasabdl ered6 nagy mennyiségti ada-
tot Osszegytjtse, rendszerezze és ingyenesen hozzaférhet6-
vé tegye a kutatok szamara, ezzel is segitve a jarvany terje-
désének nyomon kovetését, illetve lehetséges gyogymodok
kifejlesztését.

Nemzetkdzi egészségiigyi adatok

Kozegészségligyi lal

SARS-CoV-2
Adat

Csomopontok CovID-19

PORTAL Felhasznaloi

kdz6sség

Egyéb
adatforrasok

/A
S(e >

Forras: https://www.covid19dataportal.org/partners
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A COVID-19-jarvannyal kapcsolatos kutatast végzo csoportok az ELIXIR Magyarorszagon beliil:

Dr. Csabai Istvéan és csoportja (Etvos Lorand Tudomdnyegyetem)

Dr. Csabai Istvan ELIXIR vezet6 kutato6 és csapata fejlesztett egy honlapot, amely a koronavirus-jarvany (COVID-19)
helyzetérdl nyujt informaciot. A weboldalon megjelenitett regiondlis és globalis szintt adatok naponta frissiilnek.
A csoport ezen kiviill még két, COVID-19-jarvannyal foglalkozé honlapot hozott létre, melyek koziil az egyik a jar-
vany orszagonkénti kimenetelét prediktalja, a masik pedig a jarvany idébeni terjedését mutatja be.

http.//csabaibio.elte.hu/tools/veo/covidl9.html

COVID-19

COVID-19 COVID-19 COVID-19

Dashboard Dashboard Dashboard
Interaktiv térkép & Timeline map Predicting the
grafikon / Interactive Link outcome
map & graph Link
Link

Bioinformatikai Kutatocsoport (Pécsi Tudomdanyegyetem, Szentdgothai Janos Kutatokozpont)

A dr. Gyenesei Attila, az ELIXIR technoldgiai koordinatora altal vezetett Bioinformatikai Kutatocsoportnak sikertilt
Magyarorszagon el8szor meghataroznia a koronavirus genomjat. A csoportbol Urban Péter és Toth Gabor Endre a
szekvenaldsi (NGS), mig dr. Herczeg Robert az adatfeldolgozasi és kiértékelési folyamatokban vett részt. A csoport
szorosan egylittmiikodott a Szentgotthard Kutatékozpont Virologiai Kutatécsoportjanak munkatarsaival, prof. dr.
Jakab Ferenccel és dr. Kemenesi Gaborral, akik egy paciens mintajabol izolaltak a virust.

httpsy//szkk.pte.hu/hu/hirek/megvan_az_elso_magyar_koronavirus_genom
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SZOLGALTATAS:

= Galaxy
ELLROPE

= Galaxy

PREJEL

GALAXY SZERVER

A genomikai adatgeneralas robbandasszertien megnévelte a
bioldgiai rendszerek jellemzésére rendelkezésre allo adat-
mennyiséget. Az Oridsi adatmennyiség feldolgozdsa las-
subb, mint az adatgeneralas sebessége, és a sebességet meg-
hatarozo 1épés a rendelkezésre 4ll6 humén eréforras.

A Dbioinformatikai szakemberek dontéen informati-
kai-matematikai alapképzettséggel vagy bioldgiai alap-
képzettséggel rendelkeznek, és a két teriileten hasznalt
nomenklatirak, gondolkodasi sémak akadalyai a sikeres
egyuttmikodések kialakitasanak.

Az elmult évtizedben alakult ki, és mdra érett adatelemzé-
si kornyezetté vélt a Galaxy platform, mely sikeresen tudja
6tvozni a parancssoros és grafikus feliilleten megvaldsuld
genomikai adatelemzést. A Galaxy platform bevezetése a
bioinformatikai oktatdsba sikeresen jarulhat hozza a bio-
informatikai szakemberképzés sikeréhez, és ezaltal felgyor-
sithatja ezen hatarteriilet fejlodését.

A Galaxy projektet 2005-ben hoztdk létre, melynek koz-
ponti eleme egy ingyenesen hasznalhatd, grafikus kezel6i
feltileten keresztiil elérheté és elemzési funkciokkal rendel-
kez6 adatfeldolgozo rendszer, a Galaxy platform (Giardine
et al., 2005; Afgan et al,, 2018). A grafikus feliilet miatt a
Galaxy platform hasznalata nem igényel programozoi tu-
dast, igy valdsitja meg a projekt egyik {6 célkittizését, az al-
taldnos hozzaférhet6séget. Ugyanakkor viszont a rendszer
bioinformatikai eszkdzei, programjai a bioinformatikusok-
nak a kozponti tarhelyen keresztiil szabadon elérhetéek,
ami biztositja az elemzések atlathatosagat és megkonnyiti
a fejlesztéseket is. A Galaxy platform jelenleg tébb mint
nyolcvan ingyenes szerveren és ennél is tobb nem publikus
szerveren miikodik, és tobb szaz akadémiai kutatd kozosen
fejleszti — ez a tobb labon allo, sokszint, eleven fejleszt6i
és oktatoi kozosség egyfajta biztositék is a rendszer fenn-
maraddsara. A Galaxy platform elérhet8sége és sikeressége
alapjaiban kérddjelezi meg a bioinformatikai szoftverek tiz-
leti modelljét. Mivel azonban a Galaxy egy olyan integralo
rendszer, amelybe elvileg barmilyen adatfeldolgoz6 prog-
ram beilleszthetd, ezzel a héattérrel ma mar szinte minden
tipust big data analizis kivitelezhetd.
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2019-ben a kozponti Galaxy szervert egy eurdpai haldzat-
ba kapcsoltak, mely lehetévé teszi, hogy a forraselosztas
révén a felhasznalok kiszolgalasa gordiilékenyebb legyen.
A halézatba kapcsolt szerverek kiilonb6zé helyszineken
vannak, de a programcsomagok a Github platformon ke-
resztill szinkronizaldsra keriilnek. Friss fejlemény, hogy
kidolgozasra keriilt egy olyan munkafeliilet is, melybe pa-
rancssoros programok kddjai tetszés szerint importalha-
tok és dsszekpacsolhatok a grafikus felhasznaloi feliilettel.

(Forras: Bélint Bélint L. — Scholtz Beata: Teaching Bioinformatics for Students of Life
Science on the GALAXY Platform, Magyar Tudomdny, 181 (2020) 1, 116-120)

Az ELIXIR Galaxy Kozosség a Galaxy Munkacsoport-
bol alakult ki, amelyet 2015-ben hoztak létre, hogy figye-
lemmel kisérjék és elémozditsak a Galaxy hasznalatat az
ELIXIR-ben.

Az ELIXIR Galaxy Kozosséget 2018-ban hoztak létre. Az
ELIXIR Galaxy Munkacsoport (2015-18) altal végzett
munkdra éptl, és célja:

e A Galaxy-kozosségek eurdopai
halozatdnak felépitése.

* A Galaxy-tréningek kibévitése.

* Galaxy-felhGinfrastruktiira létrehozdsa
egész Eurépdban.

* Az adatok hozzdiférhetéségének
és tovabbitdsanak megkonnyitése.

* Az eszkozok és az adatok

Sy

o 2

* A FAIR alapelveinek népszeriisitése
a Galaxy-val.

httpsy//training.galaxyproject.org/
httpsy//usegalaxy.eu/
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Az Eurépai Genomfenom-Archivum (EGA) célja a human genetikai és fenotipusadatok megosztasanak felgyorsitdsa ossz-
hangban a helyi etikai szabalyokkal és a nemzetkézi szabvanyokkal, igy lehetévé téve a molekularis orvostudomany fejlédését.

Az EGA eréforrds az orvosbioldgiai kutatasi projektekbdl szdrmazd, potencialisan azonosithatd, biomolekuldris és feno-
tipusos adatok barmilyen fajtajanak allandd, biztonsagos archivalasdra és megosztasara. Az ehhez sziikséges adatokat a
kutatokozpontok és egészségiigyi intézmények szolgaltatjak. Az EGA altal partnerség johet létre a regionalis és nemzeti
kezdeményezések kozott, illetve hozzaférést biztosit tovabbi eréforrdsokhoz és szakértelemhez.

Az EGA-t az EBI (European Bioinformatics Institute) hozta létre 2008-ban, jelenlegi célja, hogy az ELIXIR Europe segitsé-
gével erdsitse az adatmegosztast a személyre szabott orvoslds fejlesztésére.

https://ega-archive.org/

ELIXIR Human Adatk6z6sségek

(Human data Communities) —
Egyesitett human adatok 4
Ritka betegségek
Humanképiaszam-valtozas
(Human copy number variation)
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“" ELIXIR Platformok .
ELIXIR Node-szolgaltatasok
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~ RD&Connect

Global Alliance
tor Genomics & Health

e.g. EJP-RD, FAIR+,
EOSC-Life, CINECA

-
w= Adatok
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Tréning

Szamitas

Egyittmiikodés

[
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[E Eszkozok

ADATOK FELFEDEZHETOSEGE
Egyesiti az adatokat a kdnnyebb

; ELIXIR Beacon - GA4GH Driver felfedezhetéségért.
~WW  Project

ADATOK ARCHIVALASA
ELIXIR adatbazisok felhasznalasa
EUROPEAN az adatok biztonsagos, hosszu tava,

e - e "
?EES."\‘,'EE"’”‘""“E hatékony archivalasara.

EGYESITETT ADATHORDOZAS
Az interoperabilis EGA-forrasok
rasaY — . gyUjteményének koordinalasa az
' ELIXIR Federated Human Data érzékeny adatok biztonsagos kezelésének
4

b ‘ Community biztositasa érdekében.

ADATELEMZES

Adatok elemzése kdzds nyelven
a munkafolyamatokban, tarolokon
és eszkdzokon keresztil.

A ;
é‘-_'— %‘:’a Global Alliance
"'.l'a for Genomics & Health

Collaborate. Inncvate. Accelerate.
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Az ELIXIR nagy hangsulyt fektet a kozos munkdra a Csomopontok kozott, ezért létrehoztak egy kiterjedt levelezélis-
ta-rendszert. Az ELIXIR-tagorszagok kutato6i az Intraneten keresztill csatlakozhatnak a kiilonb6z6, szamukra érdekes le-
velez6listakra, miutan regisztraltak az ELIXIR oldaldn. Ezen levelezélistak a Platform és Kozdsségek rendszerére épiilnek.
Az ELIXIR-kozosség minden témdnak felelésoket jelol meg, akik iranyitjak a munkat. A témakon beliil talalhatéak mun-
kacsomagok (Work packages — WP), amelyek konkretizaljak az egyes célokhoz sziikséges 1épéseket. A kozos célok megal-
lapitasa kulcsfontossagti a munka elérehaladasa szempontjabdl, illetve ezen levelezélistakat kiegészitve online meetingek
is rendszeresek.

Platform csoportok: Community csoportok: Egyéb csoportok:

— Cloud — 3D-Biolnfo — Communication

— Interoperability: BYOD — Human Data — Project Management
Network (PMN) — EC Focus

— Compute — Galaxy Group

— Interoperability: Identifiers — Human Copy Number

— Event anise!
Variation (hCNV) vent organisers

= Compute: Integration — Socio-Economic Impact

— Human Data: Beacon
— Interoperability: RDA

Activities — Intrinsically Disordered
Protein (IDP)

— Industry
— Compute: Storage and Data
Transfer — Marine Metagenomics
— Tools — Metabolomics
— Data — Microbial Biotechnology
— Training — Plant Sciences
— Interoperability — Proteomics

— Training: Software and Data — Rare Diseases
Carpentries

— Interoperability: Bioschemas
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MAGYAR ELIXIR-ESEMENYEK
(2015-2019)

Intézmény Kar, intézet Esemény neve Kurzusvezetd Id6pont

Semmelweis Egyetem | AOK Data Carpentry Dr. Sebestyén Endre 2019.04. 17-18.
I. Sz. Patologiai
és Kisérleti Rakkutato
Intézet

Debreceni Egyetem | AOK Train the Trainer Dr. Bélint Balint Laszlo 2019. 02.18-19.
Biokémiai workshop
és Molekularis
Bioldgiai Intézet

Debreceni Egyetem | AOK Bioinformatics Dr. Marko Vidak, 2019. 02. 20.
Biokémiai Training Tools Dr. Berenice Batut

és Molekularis
Bioldgiai Intézet

Debreceni Egyetem | AOK Introduction to Dr. Marco Chiapello, 2018.11.17-18.
Biokémiai és R programming Dr. Fotis Psomopoulos
Molekularis (Software Carpentry
Bioldgiai Intézet workshop)

Debreceni Egyetem | AOK RNA Seq Data Analysis | Dr. Scholtz Bedta 2018.11.17-18.
Biokémiai by using the Galaxy
és Molekularis platform

Bioldgiai Intézet

Debreceni Egyetem

AOK

Biokémiai

és Molekularis
Bioldgiai Intézet

RNS-szekvenalas
a gyakorlatban

Dr. Balint Balint Laszlo

2018. 01. 29. - 02. 02.

Semmelweis Egyetem | AOK Alap bioinformatikai | Dr. Molndr Madria Judit 2017.12.ho
Genomikai Medicina | ismeretek j generacids
és Ritka Betegségek szekvenalashoz
Intézete

Semmelweis Egyetem | AOK OFTEX-kurzus: Dr. Molnar Méria Judit 2015.10.ho
Genomikai Medicina | Bioinformatika
és Ritka Betegségek
Intézete
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Debrecen, 2019
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2019/20-BAN MEGRENDEZETT
BIOINFORMATIKAI KURZUSOK

Intézmény Szervezeti egység Kurzus cime Kurzusvezetdo

Debreceni Egyetem | Altalanos Orvostudoményi Kar, Genomi bioinformatika Dr. Barta Endre
Biokémiai és Molekuldris Biologiai
Intézet

Debreceni Egyetem | Altaldnos Orvostudoményi Kar, Génexpresszio-analizis Dr. Scholtz Beita
Biokémiai és Molekularis Biologiai és funkcionalis genomika
Intézet (Adatanalizis a Galaxy

platformon)

Debreceni Egyetem | Altaldnos Orvostudomanyi Kar, Genomikai médszerek Dr. Balint Balint Laszlé
Biokémiai és Molekuldris Bioldgiai (KLK MSC)
Intézet

Debreceni Egyetem | Altalanos Orvostudoményi Kar, Kvantitativ proteomikai Dr. Cs6sz Eva

Biokémiai és Molekuléris Biologiai
Intézet

modszerek kidolgozasa
és alkalmazdsa

Semmelweis Egyetem

Altalénos Orvostudomdnyi Kar,
Elettani Intézet

Bioinformatika és
genomanalizis az
orvostudomanyban

Dr. Cserz6 Miklos

Semmelweis Egyetem

Altalanos Orvostudomanyi Kar,
L. Sz. Patoldgiai és Kisérleti
Rakkutaté Intézet

Adatelemzés és programo-
zas orvos biolégusoknak I.

Dr. Sebestyén Endre

Semmelweis Egyetem

Altalanos Orvostudomanyi Kar,
L. Sz. Patoldgiai és Kisérleti
Rakkutato Intézet

Adatelemzés és programo-

zas orvos biolégusoknak II.

Dr. Sebestyén Endre

E6tvos Lorand
Tudomanyegyetem

Természettudomanyi Kar,
Fizikai Intézet,
Biolégiai Fizika Tanszék

Bioinformatika; Gréafok
a bioinformatikaban;
Szerkezeti bioinformatika

Dr. Farkas Illés

E6tvos Lorand
Tudomanyegyetem

Természettudomanyi Kar,
Bioldgiai Intézet, Genetikai Tanszék

Bioinformatika

Dr. Ari Eszter

E6tvos Lorand
Tudomanyegyetem

Természettudomanyi Kar,
Biolégiai Intézet, Biokémia Tanszék

Kezd6 programozas
biolégusoknak

Dr. Erdds Gébor

Eotvos Lordand

Természettudomanyi Kar,

Fehérje bioinformatikai

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna

Tudomanyegyetem Bioldgiai Intézet, eszkozok alkalmazasa

Biokémia Tanszék a gyakorlatban
E6tvos Lorand Természettudomanyi Kar, Bioinformatika Dr. Dosztanyi Zsuzsanna
Tudomanyegyetem Biolégiai Intézet, Biokémia Tanszék
E6tvos Lorand Természettudomanyi Kar, Bioinformatika Dr. Grolmusz Vince
Tudomanyegyetem Matematikai Intézet,

Szamitégéptudomanyi Tanszék
E6tvos Lorand Természettudomdnyi Kar, Taplalékhaldzatok Dr. Jordan Ferenc
Tudomanyegyetem Novényrendszertani, Okologiai szervezddése

és Elméleti Biologiai Tanszék
E6tvos Lorand Természettudomanyi Kar, Python programozas Dr. Kun Adam
Tudomanyegyetem Novényrendszertani, Okologiai

és Elméleti Bioldgiai Tanszék
E6tvos Lorand Természettudomanyi Kar, Programozas Dr. Kun Adam
Tudomanyegyetem Novényrendszertani, Okoldgiai biolégusoknak

és Elméleti Biologiai Tanszék
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Intézmény Szervezeti egység Kurzus cime Kurzusvezeto
E6tvos Lorand Természettudomanyi Kar, Bevezetés Dr. Tusnady Gabor
Tudomanyegyetem Biokémia Tanszék a bioinformatikéba (MSc);

Bevezetés a fehérje

bioinformatikaba (PhD)
Allatorvostudomanyi | Elettani és Biokémiai Tanszék Bioinformatika Dr. Bartha Tibor
Egyetem
Allatorvostudoményi | Bioinformatikai Kézpont Bioinformatikai Dr. Solymosi Norbert
Egyetem praktikum I, IT.
Allatorvostudoményi | Bioinformatikai Kézpont Bioinformatikai praktikum | Dr. Solymosi Norbert
Egyetem (PhD)
Allatorvostudomdnyi | Okoldgiai Tanszék Térinformatika Dr. Bede-Fazekas Akos
Egyetem
Pécsi Természettudomanyi Kar, Bioinformatika Dr. Putnoky Péter
Tudomanyegyetem Genetikai és Molekularis

Bioldgiai Tanszék

Pazmany Péter Informaciés Technoldgiai Integralt szerkezeti Dr. Gaspari Zoltan
Katolikus Egyetem és Bionikai Kar bioinformatika,

Java programozas

bionikusoknak
Pazmany Péter Informaciés Technoldgiai Bevezetés a Dr. Pongor Sandor
Katolikus Egyetem és Bionikai Kar bioinformatikaba
Pazmany Péter Informacids Technoldgiai Szamitogépes Dr. Csikasz-Nagy Attila
Katolikus Egyetem és Bionikai Kar rendszerbioldgia II.
Szent Istvan Egyetem | T4jépitészeti és Tajokologiai Geostatisztika Dr. Bede-Fazekas Akos

Doktori Iskola a t4jépitészetben

Budapesti Muszaki és | Vegyészmérnoki és Biomérnoki Kar, Bioinformatika Dr. Pongor Sandor,
Gazdasagtudomanyi | Alkalmazott Biotechnoldgia és Dr. Budinszky Andras
Egyetem Elelmiszer-tudomdnyi Tanszék
Budapesti Muszaki és | Vegyészmérnoki és Biomérnoki Kar, Bioinformatika Dr. Poppe Laszlo
Gazdasagtudomdnyi | Szerves Kémia és Technoldgia Tanszék | 2 - proteomika
Egyetem
Budapesti Muszaki és | Villamosmérnoki és Informatikai Kar, | Bioinformatika Dr. Antal Péter
Gazdasagtudomanyi | Méréstechnika és Informacids
Egyetem Rendszerek Tanszék
Budapesti Muszaki és | Természettudomanyi Kar, Bioinformatika Dr. Miklés Istvan
Gazdasagtudomanyi | Algebra Tanszék
Egyetem
Budapesti Muszaki és | Természettudomanyi Kar, Sztochasztikus modellek Dr. Téth Bélint
Gazdasagtudomanyi | Sztochasztika Tanszék a bioinformatikédban
Egyetem
Budapest Semesters | Budapest Semesters Combinatorial and Dr. Miklés Istvan
in Mathematics in Mathematics algorithmic aspects

of bioinformatics
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ELTE Biologia MSc angol nyelvii Bioinformatika specializacié kurzusok:
Specializaciofelelds: dr. Dosztdanyi Zsuzsanna

° ®
E’%‘

Kurzus cime

Targyfelelds

Bioinformatics

Dr. Vellai Tibor

Biometry, advanced biostatistics

Dr. Podani Janos

Bioethics and Philosophy of Science

Dr. Léw Péter

Research methods

Dr. Miklési Adam

Genetechnology

Dr. Malnasi-Csizmadia Andras

Systems and omics biology

Dr. Dobolyi Arpad

Nature and humankind I.

Dr. Oborny Bedta

Advanced Methodology I.

Dr. Nyitray Laszl6

PYTHON programming for biologists

Dr. Kun Addm

Computational Biology Algorithms

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna

Analysis of Omics Data

Dr. Vellai Tibor

Structural bioinformatics

Dr. Gaspari Zoltan

Advanced Methodology I1.

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna

Advanced R programming for biologists

Dr. Vellai Tibor

Phylogenetics

Dr. Szol16si Gergely

Seminars in bioinformatics

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna

Data Exploration and Visualization

Dr. Visontai David

Data Mining and Machine Learning

Dr. Csabai Istvdn

Data Models and Databases in Science

Dr. Dobos Laszlo

Mathematical modelling in biology I.

Dr. Szilagyi Andras

Computer modelling in biology

Dr. Miller Viktor

Reconstructing evolutionary history from molecular sequences

Dr. Sz6llési Gergely

Protein Science

Dr. Kovacs Mihaly

Gene technology

Dr. Nyitray Laszlo

Genetics and population genetics

Dr. Vellai Tibor

Genomics

Dr. Egyed Balazs

Evolutionary game theory

Dr. Scheuring Istvan

Models of Systems Biology

Dr. Szathmary Eors

Immunology

Dr. Kacskovics Imre

Plant ionomics

Dr. Fodor Ferenc

Writing Scientific Papers in English

Dr. Boddi Béla

Classical and molecular bacterial taxonomy

Dr. Toth Erika

Classical and molecular methods in microbiology

Dr. T6th Erika

Regulation of prokaryotic gene expression

Dr. Varga Maté

Regulatory biology

Dr. Vildgi Ildik6
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Adatintenziv és Nyitott Tudomdany Program, Debreceni Egyetem
Koordinator: dr. Balint Balint Laszlé

A Debreceni Egyetem az EFOP-3.6.1-16-2016-00022 ,,Debrecen Venture Catapult program” cimu projekt keretében az
Altalanos Orvostudoményi Kar koordindldséban elindult az ,,Adatintenziv és Nyitott Tudomany Program” (Data Inten-
sive and Open Science School) elnevezésti, kutat6i utanpdtlast és publikalast eldsegité kezdeményezés. A program kurzu-
sainak kialakitdsa sordn az adatelemzési készségek mellett a soft-skillek fejlesztése is fontos szempont volt.

Kurzus cime Oktaté neve
R programnyelvalapok Dr. Abari Kalman
Sejttenyésztés alapismeretek és minta-elGkészités Dr. Balint Balint Laszlé
Data Stewardship/ Adat management ismeretek Dr. Bélint Balint Laszlé
Célzott tomegspektrometria Dr. Cs6sz Eva
Tudomanyos iras és fogalmazas Dr. Mézes Dorottya
Uj generécids szekvenalds elmélete és konyvtarkészités-gyakorlat Dr. Pdliska Szilard
Kommunikacios stilusok. Az asszertiv kommunikacié Dr. Polonyi Tiinde
Val6s idejli qPCR - a kisérlettervezéstdl az adatanalizisig Dr. Scholtz Bedta
NGS-adatok elemzése a Galaxy platformon Dr. Scholtz Beata
Az dramlasi citometria és sejtszortolds genomikai alkalmazasai Dr. Szatmari Istvan
Funkcionalis genomikai médszerek I. Dr. Széles Lajos
Sikeres kutatasi palyazatok formai és tudoményos jellemz6i Dr. Uray Ivan
Prezentdcids ismeretek Dr. Venkovits Balazs
Stresszkezel§ tréning Emri Mérta
Onismeret és munkahelyi stressz — csoportfoglalkozds Dr. Polonyi Tiinde
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Kiadja: ELIXIR Magyaroroszig Konzorcium
Szerkesztette: Némethy Viktdria
Felelds szerkesztd: Dr. Balint Balint Laszl6
Felelds kiadé: Dr. Gydrffy Baldzs

2020. julius 2.

http://www.elixir-hungary.org/
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